


FOONBURTON

INDEXES
T (3497 —
NM- FOSS——
HHPS - 2B —
o RSI—
PRODUCTION 0 s/ 0 Herds 2% Rel.
PTAM 11355
PTAP 59
PTAP%  0.05
PTAF 140
PTAF % 0.30
CFP 1199
TYPE 0 Dtrs/ O Herds 81% Rel.
PTAT 1 0.68
UDC | 0.65
FIC 0.04
BWC -0.16
MANAGEMENT
SCS 2,92 1%
MAST |17 72%
P SEE—
v <05 7%
Flo -0.2 76%
SCR
SCE 1.4 m
DCE 2.0 7
MS [ 7.19 e
25% 50% 75% 100%
Batom 25% 25%-50% 50%-75% BN Top2ss

7HO017413 PEN-COL FOONBURTON-ET 1R 1 M TCTY TVTLTD TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HHeT
SHEEPSTER X GAMEDAY X LEGACY

H0840003242815738  Stbnr: 94330 kodnr: 9-9303

99% RHA ~ DMS: 345-234  oAa: 432  B-Casein: A2A2  K-Casein: AA

i ASA

GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
Storlek Lag |
Styrka Vek 1
Kroppsdjup Grund |
Mijolktyp Téta revben I
Kors bredd Smalt I
Korsluttning | Hoga barben |
Ben sidan Rak |
Ben bakifran Tat -
Kotvinkel Lag m
Ben bedomning Lag |
Fram juver Svagt I
Bakjuver hojd Lag ]
Bakjuver bredd Smalt ]
Juverligament Svagt I
Juver djup Djup ||
Spenplac fram Vid |
Spenplac bak Vid |
Spenléngd Kort |

CDCB
andHA
Genomic
Eval.12-25,
Zoetis
12-25

-0.24 Reslig

0.04 Starkt

-0.29 Djup

0.49 Oppna revben
0.72 Brett
0.34 Sluttande

-0.26 Vinklad

0.25 Parallell
0.14 Hog

-0.10 Hog

0.75 Starkt
1.11 Hog
1.52 Brett

-0.54 Starkt
-0.31 Grund
-0.31 Tét
-0.37 Tét

0.26 Léng

INDEXES
T A ——
NV 79—
HHPS - [9BSR
VA
PRODUCTION 0 0irs/ 0 Herds  82% Rel. 250H017022 BEYOND FIGARQ KNACK-ET 1R P 18 TC TY TV TL TD TE HHIT HHZT HH3T HHAT HHST HeT
PIAM 882 FIGARO X DELUXE X BIGGELO cocs
PTAP 49 H0840003253835727  Sthnr: 94184  kodnr: 9-9225 s,
PIAP % 0.07 99% RHA  DMS: 246-234  aAa: 243 B-Casein: ATA2  K-Casein: AB | 25
PTAF 117
PTAF % 0.30 S, @
CFP 1166
TYPE oDrs/OHerds  81%Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
P S sk s — 09 ey
UDC 7 soia e — EIED
FIC O opsivp___Grnd — 078 i
BWC [0.19 Mijolktyp Téta revben ] 1.53 Oppna revben
Kors bredd Smalt | 1.23 Brett
MANAGEMENT Korsluttning | Hoga barben | -0.28 Sluttande
scs 1286 Ben sidan Rak | 1.40 Vinklad
wsT A Ben bakifrén Tat —— 1.23 Parallell
L1205 I Kotvinkel Lig — 0.68 Hog
W1 Ben bedémning Lag I 1.27 Hog
02 Fram juver Svagt I 1.87 Starkt
SR _ Bakjuver hojd Lag I 2 34 HoOg
SCE 113 o Bakjuver bredd Smalt I 2,48 Brett
DCE _ Juverligament Svagt I 0.50 Starkt
MS 6.98 s Juver djup Djup I 1.34 Grund
Spenplac fram Vid | 0.39 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid | 033 Tat
Boton 25% 25%-50% 50%-75% RS Spenlangd Kort _— -0.29 Léng
p www.hbgenetics.com XHB




INDEXES

TPl [3448

NM 1036

HHPS (1073
FE (317

PRODUCTION 0 Dtrs/ O Herds

PTAM 11027
PTAP 50
PTAP%  0.06
PTAF 1123
PTAF % 0,29

CFP 1173
TYPE 0 Dtrs/ O Herds
PTAT  0.41
UnC 1 0.67
FIC 10.25
BWC -0.92
MANAGEMENT
SCS 12,86
MAST 125
PL [5.1
vV 1.6
Fl 0.3
SCR-0.3
SCE 1.6
DCE 2.1
MS [7.29

SANDLOT

9%
2%
1%
4%
76%
69%
63%
62%
84%

81% Rel.

25%

Botiom 25%

82% Rel.

50%

25%- 50%

75%

50%-75%

250H017417 PEN-COL SALOON-ET 1R TP TM TCTY TV TLTD TE HHIT HHIT HH3T HHAT HHST HieT
SHEEPSTER X GAMEDAY X LEGACY

H0840003242815735  Stbnr: 94296  kodnr: 9-9273

99% RHA ~ DMS: 345-135  oAa: 426  B-Casein: A2A2  K-Casein: AA

GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Ditrs/0 Herds
Storlek Lag |
Styrka Vek I
Kroppsdjup Grund I
Mjolktyp Téta revben I
Kors bredd Smalt .
Korsluttning ' Hoga barben |
Ben sidan Rak u
Ben bakifran Tat -
Kotvinkel Lag u
Ben bedémning Lag ]
Fram juver Svagt I
Bakjuver hojd Lag I
Bakjuver bredd Smalt I
Juverligament Svagt I
Juver djup Djup m
Spenplac fram Vid |
100% Spenplac bak Vid I
Top25% Spenldngd Kort -

cocs
andHA
Genomic
Eval.12-25,
Zoetis

3| 1225

-0.53 Reslig
-0.80 Starkt
-1.08 Djup
0.39 Oppna revben
0.29 Brett
0.29 Sluttande
0.09 Vinklad
0.21 Parallell
0.12 Hog

0.10 Hog
0.79 Starkt
1.04 Hog

1.10 Brett
-0.78 Starkt
0.15 Grund
-0.61 Tét

-0.84 Tét

0.16 Lang

INDEXES
™ [3426
Nv - [990
HHp$ 11028
FE (337

PRODUCTION 0 Dtrs/ O Herds

PTAM 896
PTAP 54
PTAP% 1 0.09
PTAF 1124
PTAF % 10,32
CFP 1178
TYPE 0 Dtrs/ O Herds
PTAT 1 0.84
unC 0.53
FIC 10.50
BWC -0.63
MANAGEMENT
SCS 2,79 8%
MAST (1.4 72%
PL 136 7%
v -0.1 74%
Fl 0.6 76%
SCR NA
SCE 1.6 s
DCE 2.2 &
MS [ 7.30 eu%

ZHBLenelics

81% Rel.

25%

Bottom 25%

82% Rel.

50%

25%-50%

75%

50%-75%

29H021989 BLUMENFELD SANDLOT-ET 1R 1P 7C Tv TV TLTD TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HH6T

SHEEPSTER X GAMEDAY X DECLAN
H0840003277639722  Stbnr: 94325  kodnr: 99288
99% RHA  DMS:  oAa:  B-Casein: A1A2  K-Casein: AA

GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds

Storlek Lag ||
Styrka Vek |
Kroppsdjup Grund |
Mijolktyp Téta revben I
Kors bredd Smalt I
Korsluttning  Hoga béarben 1
Ben sidan Rak u
Ben bakifrén Tat I
Kotvinkel Lag -
Ben bedémning Lag _—
Fram juver Svagt I
Bakjuver hojd Lag ]
Bakjuver bredd Smalt I
Juverligament Svagt |
Juver djup Djup |
Spenplac fram Vid |

100% Spenplac bak Vid |

Top25% Spenlangd Kort -

www.hbgenetics.com

CDCB
andHA
Genomic
Eval.12-25,
Zoetis
12-25

-0.21 Reslig
-0.17 Starkt
-0.13 Djup
1.13 Oppna revben
0.47 Brett
0.02 Sluttande
0.13 Vinklad
0.64 Parallell
-0.16 Hog

0.40 Hog
0.58 Starkt
0.74 Hog

1.31 Brett
-0.42 Starkt
-0.26 Grund
0.32 Tét

-0.15 Tét

0.25 Lang




TUBMAN

Dam: Aurora Parfect 23719-ET

INDEXES

1L
NM
HHP$
FE

251

PRODUCTION 0 0irs/ 0 Herds ~ 82% Rel.

PTAM
PTAP
PTAP %
PTAF
PTAF %
CFp

1792
58
0.00
88
0.05
146

TYPE o Dirs/ O Herds 82% Rel.

AT SS—
unC ' 1.06
FC [OSER—
wC [oS2—
MANAGEMENT
SCS 2,90 79%
MAST (2.1 724
P SE—
v =10 74
i E—
SCR NA
SCE 1.7 e
DCE 1.8 &
MS TASE——
25% 50% 75% 100%
Batom 25% 25%-50% 50%-75% BN Top2ss

250H017513 AURORA TUBMAN-ET TR TP T8 TCTY TV TLTD TE HHTT HH2T HHST HHAT HHST HHeT

SHEEPSTER X PARFECT X RAPID
H0840003259995104  Sthnr: 94185  kodnr: 99226
99% RHA  DMS:  oAa:  B-Casein: A2A2  K-Casein: AB

© 000

GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds

Storlek Lag
Styrka Vek
Kroppsdjup Grund
Mijolktyp Téta revben
Kors bredd Smalt
Korsluttning | Hoga barben |
Ben sidan Rak
Ben bakifran Tat
Kotvinkel Lag
Ben bedomning Lag
Fram juver Svagt
Bakjuver hojd Lag
Bakjuver bredd Smalt
Juverligament Svagt 1
Juver djup Djup
Spenplac fram Vid
Spenplac bak Vid
Spenlangd Kort

|

|

]

]
]
|
| 1.56 Parallell
|

]
|
|
|
]

|

1

|

cDCB
andHA
Genomic
Eval. 12-25,
2| Zoetis
E| 1225

0.65 Reslig

0.71 Starkt

0.39 Djup

0.97 Oppna revben
1.66 Brett

-0.32 Sluttande
1.42 Vinklad

0.48 Hog
0.84 Hog
1.30 Starkt
1.62 Hog
1.99 Brett
-0.05 Starkt
0.43 Grund
0.28 Tét
0.03 Tét
0.18 Lang

INDEXES

TPl
NM
HHP$
FE

PRODUCTION 0 0irs/ 0 Herds ~ 80% Rel.

PTAM
PTAP
PTAP %
PTAF
PTAF %
CFP

865
48

0.07
104
0.25
152

TYPE 0Dirs/OHerds  78%Rel.

PTAT

250H017842 BEYOND SSI NITRUS PUFFIN-ET 1R 1P 18 TC TLTD TE HHIT HH2T HHT HHAT HHST HHi6T

NITROUS X POWERSTAR X DELUXE
H0840003284827290  Sibnr: 94327  kodnr: 9-9300

unC ISTE——
FC 0,66

BWC [0.41
MANAGEMENT
Scs - I2OE—
MasT ZTE—
PL 3.0 7
v -1.4 %
Fl 0.6 74%
SCR NA 4
sce (I
DCE (1.5 so%
MS  6.95 a1
25% 50% 75% 100%
Botiom 25% 25%-50% 50%-75% BN op25%

CDCB
andHA
Genomic

Eval.12-25,
99% RHA  DMS:  aho: 351  B-Casein: A2A2  K-Casein: AB | 123
S 606
‘.
GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
Storlek Lag _— 0.41 Reslig
Styrka Vek I 0.99 Starkt
Kroppsdjup Grund I 1.03 Djup
Mijolktyp Téta revben | 1.58 Oppna revben
Kors bredd Smalt | 1.53 Brett
Korsluttning | Hoga barben | -0.54 Sluttande
Ben sidan Rak I 0.85 Vinklad
Ben bakifréan Tat ] 0.45 Parallell
Kotvinkel Lig — 0.46 Hog
Ben bedémning Lag I 0.81 Hog
Fram juver Svagt I 1.32 Starkt
Bakjuver hojd Lag I 2,06 Hog
Bakjuver bredd Smalt I 2,75 Brett
Juverligament Svagt - 0.19 Starkt
Juver djup Djup | -0.08 Grund
Spenplac fram Vid | 0.34 Tat
Spenplac bak Vid | 0.35 Tat
Spenlangd Kort I 0.48 Lang

www.hbgenetics.com

ZHB



PALOMA

INDEXES

TPl
NM
HHP$
FE

3394
865
935
282

PRODUCTION 0 Dtrs/ O Herds 82% Rel.

PTAM
PTAP
PTAP %
PTAF
PTAF %
CFp

907
56
0.10
105
0.25
161

TYPE o Dirs/ O Herds 81% Rel.

PTAT ' 1.10
unC 0.78
FIC 10.28
BWC 1 0.48
MANAGEMENT
SCS 2,99 794
MAST  -0.4 72%
PL 3.5 7%
v 0.8 7%
Flo 1.0 76%
SCR NA %
SCE 1.5 73%
DCE 2.1 7%
MS 6,99 s

25% 50%

Botiom 25% 25%- 50%

75%

50%-75%

29H021810 BOMAZ PALOMA-ET TR TP TCTY TV TLTD TE HHIT HH2T HHST HHAT HHST HilT

SHEEPSTER X GAMEDAY X TOPSHOT
H0840003277651190  Stbnr: 94298  kodnr: 9-9286
B-Casein: A2A2  K-Casein: AB

99% RHA  DMS:  aAa:

GUSA-HA Evaluation 12/25

Storlek Lag

Styrka Vek

Kroppsdjup Grund

Mjolktyp Téta revben

Kors bredd Smalt

Korsluttning ' Hoga barben

Ben sidan Rak

Ben bakifran Tat

Kotvinkel Lag

Ben bedémning Lag

Fram juver Svagt

Bakjuver hojd Lag

Bakjuver bredd Smalt

Juverligament Svagt

Juver djup Djup

Spenplac fram Vid

100% Spenplac bak Vid
Top25% Spenldngd Kort

CDCB
andHA
Genomic
Eval.12-25,
Zoetis
12-25

0 Dtrs/0 Herds

0.30 Reslig

0.55 Starkt

0.11 Djup

0.42 Oppna revben
1.19 Brett

0.61 Sluttande

-0.47 Vinklad

0.51 Parallell
036 Hog
0.28 Hog
0.85 Starkt
0.94 Hog
1.80 Brett
0.00 Starkt
0.06 Grund
0.52 Tét
0.36 Tét

-0.29 Lang

INDEXES

11
NM
HHP$
FE

3389
944
989
289

PRODUCTION 00irs/ 0 Herds  82%Rel.

PTAM
PTAP
PTAP %
PTAF
PTAF %
CFP

1048
50
0.06
106
0.23
156

TYPE o0is/0Herds  81%Rel.

PTAT 1 0.73
unC 0.63
FIC 10.43
BWC -0.49
MANAGEMENT
SCS 2,70 79%
MAST |25 72
PL 4.9 7%
vV 109 7
Flo 0.2 76%
SCR NA %
SCE 2.0 7%
DCE 2.7 7%
MS 6,77 654
25% 50%
Boftom 25% 25%-50%

ZHBLenelics

75%

50%-75%

29H021849 BLUMENFELD SAMSUN-ET 1R 1 1CTY v L TD TE HHIT HHT HHT HHAT HHST Hil6T

SHEEPSTER X GAMEDAY X PURSUIT
H0840003272185768  Stbnr: 94096  kodnr: 99210
B-Casein: ATA2  K-Casein: AB

99% RHA  DMS:  aAa:

GUSA-HA Evaluation 12/25

Storlek Lag

Styrka Vek

Kroppsdjup Grund

Mijolktyp Téta revben

Kors bredd Smalt

Korsluttning  Hoga béarben

Ben sidan Rak

Ben bakifrén Tat

Kotvinkel Lag

Ben bedémning Lag

Fram juver Svagt

Bakjuver hojd Lag

Bakjuver bredd Smalt

Juverligament Svagt

Juver djup Djup

Spenplac fram Vid

100% Spenplac bak Vid
Top25% Spenlangd Kort

www.hbgenetics.com

CDCB
andHA
Genomic
Eval.12-25,
Zoetis
12-25

0 Dirs/0 Herds

-0.15 Reslig
-0.21 Starkt
-0.24 Djup
0.88 Oppna revben
0.77 Brett
-0.08 Sluttande
0.36 Vinklad
0.42 Parallell
0.19 Hog

0.37 Hog
0.64 Starkt
0.52 Hog

0.99 Brett
0.12 Starkt
0.32 Grund
0.69 Tat

0.57 Tét

0.53 Lang




INDEXES

1L
NM
HHP$
FE (240

PRODUCTION 015/ 0 Herds  80% Rel.

PTAM 819
PTAP 44
PTAP % 0.06

7H017858 BEYOND HIPSTER BELLIS-ET 1w P 18 TC 070 TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST Hii6T
HIPSTER X FIGARO X DELUXE
H0840003285492604  Stbnr: 94328  kodnr: 9-9301

PTAF
PTAF %
CFp

88
0.20
132

TYPE 0 Dtrs/ O Herds 79% Rel.

PTAT
uncC

FIC
BWC

0.56

MANAGEMENT

SCS
MAST
PL

v

fl
SCR
SCE
DCE
MS

0.7 72
0.8 7
NA

6.87 ¢

25% 50% 75% 100%
100 op2s%

Botiom 25% 25%- 50% 50%-75%

BRUMBY

CDCB
andHA
Genomic

Eval.12-25,
99% RHA  DMS: 126-561  oAa: 321  B-Casein: ATA2 ~ K-Casein: AB 13
<§>
’0
GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
Storlek Lag I 1.24 Reslig
Styrka Vek I 0.68 Starkt
Kroppsdjup Grund I 0.59 Djup
Mijolktyp Téta revben I 0.96 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 0.73 Brett
Korsluttning | Hoga barben I -0.68 Sluttande
Ben sidan Rak | 0.46 Vinklad
Ben bakifran Tat ] 0.65 Parallell
Kotvinkel Lag ] 1.13 Hég
Ben bedémning Lag ] 0.80 Hog
Fram juver Svagt I 2,06 Starkt
Bakjuver hojd Lag I 1.94 Hog
Bakjuver bredd Smalt | 1.64 Brett
Juverligament Svagt 1 0.02 Starkt
Juver djup Djup | 1.75 Grund
Spenplac fram Vid u 0.11 Tat
Spenplac bak Vid | -0.15 Tat
Spenlangd Kort - 0.17 Lang

INDEXES

11
NM
HHP$
FE

764

215

PRODUCTION 0 0irs/ 0 Herds ~ 79% Rel.

PTAM
PTAP
PTAP %
PTAF
PTAF %
CFp

553
40
0.08
88
0.24
128

0 Dtrs/ O Herds 79% Rel.
TYPE

AT 23—
UnC 29—
FIC 76—
BWC [OSORI—
MANAGEMENT
SCS 26—
MasT
Pl OE—
v 12 7z
Fi E—
SCR NA
SCE 1.4 &
DCE 1.7 se%
MS  6.72 6
25% 50% 75% 100%
Botiom 25% 25%-50% 50%-75% B0 NN op25%

250H017641 S-S-| RECHARGE BRUMBY-ET 1 17 T8 TC TLTD TE HHIT HHZT HH3T HHAT HHST HH6T

RECHARGE X HOLYSMOKES X GRANADA
H0840003283492183  Stbnr: 94297  kodnr: 9-9274

CDCB
andHA
Genomic

Eval. 12-25,
99%RHA DMS:  oAo:  B-Casein: ATA2  K-Casein: BE | 123
>0

GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
Storlek Lag I 0.65 Reslig
Styrka Vek ] 0.48 Starkt
Kroppsdjup Grund - 0.22 Djup
Mijolktyp Téta revben u 0.14 Oppna revben
Kors bredd Smalt | 0.86 Brett
Korsluttning | Hoga barben | 0.27 Sluttande
Ben sidan Rak | 0.42 Vinklad
Ben bakifréan Tat | 0.69 Parallell
Kotvinkel Lig — 0.65 Hog
Ben bedémning Lag I 0.90 Hog
Fram juver Svagt I 1.69 Starkt
Bakjuver hojd Lag I 1.86 Hog
Bakjuver bredd Smalt | 1.17 Brett
Juverligament Svagt | 0.16 Starkt
Juver djup Djup I 1.69 Grund
Spenplac fram Vid 0.00 Tat
Spenplac bak Vid | -0.11 Tat
Spenlangd Kort I 0.42 Lang

www.hbgenetics.com

ZHB



INDEXES

TPl
NM
HHP$
FE

3341
805
901
255

PRODUCTION 0 Dtrs/ O Herds

PTAM
PTAP
PTAP %
PTAF
PTAF %
CFp

702
48
0.09
99
0.26
147

TYPE o Dirs/ O Herds ~ 79% Rel.

PTAT 1 0.94
unC 10.95
FIC 10.42
BWC 110
MANAGEMENT
SCS 2,82 76%
MAST (1.8 72%
PL 3.2 7%
vV 100 72%
Fl 0.6 75%
SCR NA %
SCE 1.5 &%
DCE 1.3 s6%
MS 6,77 62

25%

Botiom 25%

80% Rel.

50%

25%- 50%

SANBORN

75%

50%-75%

100%

Top 25%

250H017683 0CD RECHARGE RAINMAN-ET 1 17 T TC TY TV TLTD TE HHIT HH2 HH3T HHAT HHST HHeT
RECHARGE X ENGINEER X CAPTAIN

CDCB
andHA

H0840003271294577  Stbnr: 94293 kodnr: 9-9270 B35,
99% RHA  DMS:  aAa:423  B-Casein: A2A2  K-Casein: AB | 1555
GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Ditrs/0 Herds
Storlek Lag ] 1.28 Reslig
Styrka Vek I 1.01 Starkt
Kroppsdjup Grund I 0.81 Djup
Mjolktyp Téta revben I 0.39 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 1.18 Brett
Korsluttning ' Hoga barben | -0.57 Sluttande
Ben sidan Rak - 0.29 Vinklad
Ben bakifran Tat I 0.45 Parallell
Kotvinkel Lag I 0.82 Hog
Ben bedémning Lag I 0.71 Hog
Fram juver Svagt I 1.07 Starkt
Bakjuver hojd Lag | 1.56 Hog
Bakjuver bredd Smalt ] 1.34 Brett
Juverligament Svagt I 0.73 Starkt
Juver djup Djup ] 1.30 Grund
Spenplac fram Vid I 0.42 Tét
Spenplac bak Vid | 0.28 Tat
Spenlangd Kort I 1.04 Lang

INDEXES

TPl
NM
HHP$
FE

3335
748
945
219

PRODUCTION 0 Dtrs/ O Herds

7H016966 0CD HAYK SANBORN-ET 1R 1P 8 TC Tv TV TLTD TE HHIT HHZT HH3T HHAT HHST HH6T

82% Rel.
PIAM 887 HAYK X GAMEDAY X ACURA coc
PTAP 49 H0840003251665537  Stbnr: 94295  kodnr: 9-9272 BeSs,
PIAP % 0.07 99%RHA  DMS: 561-126  aAa: 342  B-Casein: A2A2  K-Casein: AB k| Lo
PTAF 187
PTAF% 0,19 4 h’ 5
CFP 1136 ‘Q L
TYPE oois/OHerds  81%Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
PTAT ' 1.12 Storlek Lag | 1.28 Reslig
unC | 0.67 Styrka Vek I 1.37 Starkt
FIC 10.32 Kroppsdjup Grund ] 0.82 Djup
BWC [1.53 Mijolktyp Téta revben - 0.22 Oppna revben
Kors bredd Smalt ] 1.68 Brett
MANAGEMENT Korsluttning  Hoga béarben I 0.44 Sluttande
scs 12,87 sou Ben sidan Rak i 0.07 Vinklad
MAST 2l Ben bakifran Tat | 0.40 Parallell
P a2 Kotvinkel Lag | 0.61 Hog
v 0.5 7 Ben bedomning Lag — 0.61 Hog
Il 1.9 78% Fram juver Svagt I 1.46 Starkt
SCR 0.0 9 Bakjuver hojd Lag I 0.76 Hog
SCE 1.6 % Bakjuver bredd Smalt I 1.31 Brett
DCE 1.7 7% Juverligament Svagt | -0.17 Starkt
MS  [7.28 6% Juver djup Djup — 0.70 Grund
Spenplac fram Vid I 0.88 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid ] 0.46 Tit
Botom 25% 25%-50% 50%-75% Top 25% Spenlangd Kort u 0.11 Lang
EHBGEHEHUS www.hbgenetics.com 7




BURDETT

INDEXES
T BSI—
NM (786
HHPS - [SASE—
FE 249
PRODUCTION 0 Dtrs/ O Herds 80% Rel.
PTAM 11090
PTAP 149
PTAP%  0.05
PTAF 190
PTAF% 0,16
CFP 1139

TYPE 0 Dtrs/ O Herds

79% Rel.

PAT [RSZE—
unC 27—

FIC 0.10

BWC 07—

MANAGEMENT
SCS 2,96 76%
MAST [ 1.3 72
P I SHE—
v 103 72
Flo 05 75%
SCR NA
SCE 1.5
DCE (1.5 s
MS
25% 50% 75% 100%
Batom 25% 25%-50% 50%-75% BN Top2ss

BOATSHOW

250H017791 AURORA SNDNCE BURDETT-ET 1R 1P T TC TLTD TE HHTT HH2T HHST HHAT HHST HH6T

SUNDANCE X PARFECT X RAPID
H0840003271807619  Stbnr: 94329  kodnr: 99302

CDCB
andHA
Genomic

Eval.12-25,
99% RHA  DMS:  aAa: 324 B-Casein: A1A2  K-Casein: AA 3%
S 60
GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
Storlek Lag I 0.92 Reslig
Styrka Vek ] 0.98 Starkt
Kroppsdjup Grund | 0.99 Djup
Mijolktyp Téta revben ] 1.18 Oppna revben
Kors bredd Smalt ] 1.70 Brett
Korsluttning  Hoga béarben | 1.18 Sluttande
Ben sidan Rak | 0.56 Vinklad
Ben bakifran Tét I 0.58 Parallell
Kotvinkel Lag || 0.33 Hog
Ben bedomning Lag ] 0.21 Hog
Fram juver Svagt | 0.92 Starkt
Bakjuver héjd Lag I 2,00 Hog
Bakjuver bredd Smalt I 48 Brett
Juverligament Svagt | 1.04 Starkt
Juver djup Djup | 0.29 Grund
Spenplac fram Vid | 0.83 Tat
Spenplac bak Vid I 1.03 Tét
Spenlangd Kort _— 0.29 Lang

INDEXES
TPl
NM (772
HHP$
FE
PRODUCTION 31 Dirs/ 10 Herds 8% Rel.
PTAM 482
PTAP 43
PTAP % 0.10
PTAF 113
PTAF % 1 0.35
CFP 156
TYPE o0is/0Herds  82%Rel.
o
unC | 1.02
FIC 0,26
BWC ORI
MANAGEMENT
scs RS
MAST [1.9 7%
PL 2.5 8%
WV =21
Fl -0.4 8%
sk E——
SCE L7
DCE 3.0
MS  [7.20 73%
25% 50% 75% 100%
Botiom 25% 25%-50% 50%-75% BN op25%

www.hbgenetics.com

250H016420 BOMAZ BOATSHOW-ET TR TC TY TV TLTD MW HHIT HHIT HHT HHAT HHST HH6T
GAMEDAY X JURASSIC X YODA

H0840003242205968  Stbnr: 93800  kodnr: 9-8791

99% RHA  DMS: 561-135  aAa: 342 B-Casein: A2A2  K-Casein: AB

S 2008

GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
Storlek Lag I
Styrka Vek ]
Kroppsdjup Grund I
Mijolktyp Téta revben |
Kors bredd Smalt |
Korsluttning | Hoga barben |
Ben sidan Rak |
Ben bakifran Tat u
Kotvinkel Lag I
Ben bedémning Lag —
Fram juver Svagt I
Bakjuver hojd Lag |
Bakjuver bredd Smalt |
Juverligament Svagt 1
Juver djup Djup I
Spenplac fram Vid 1
Spenplac bak Vid |
Spenléngd Kort

ZHB

cpcB
andHA
Genomic
Eval.12-25,
: | Zoetis
E| 1225

0.80 Reslig
0.83 Starkt
057 Djup
0.30 Oppna revben
0.83 Brett

-0.86 Sluttande

0.21 Vinklad
0.13 Parallell
0.70 Hog
0.47 Hog
1.62 Starkt
1.29 Hog
1.46 Brett

-0.05 Starkt

1.07 Grund
0.04 Tét

-0.12 Tét

0.00 Lang



INDEXES

NM 777
HiP - [SZI—
fE 1214 MGD: 0CD Acura Soy 60075-ET
PRODUCTION 015/ 0 Herds  82% Rel. 7H017535 OCD EASTON SHERBET-ET 1R 1P 18 TCTY TV TL D TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HieT
_— EASTON X TROOPER X ACURA cocs
PTAP 150 H0840003271356515  Stbnr: 94289  kodnr: 9-9260 oS,
PIAP%  0.04 99%RHA  DMS:  aAa:  B-Casein: ATA2  K-Casein: BB 35
PTAF 70 )
PTAF%  0.08 il=;> ‘55'
CFP 1120 ‘ﬁﬁ=t; (L
TYPE oDis/oterds  81%Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
pTaT [0.98 Storlek Lag | -0.38 Reslig
UDC | 0.66 Styrka Vek - 0.15 Starkt
A (OB Koty |G ' a3 i
BWC |-0.08 Mijolktyp Téta revben ] 0.38 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 0.50 Brett
MANAGEMENT Korsluttning | Hoga barben | -0.43 Sluttande
scs 218577 Ben sidan Rak | -0.25 Vinklad
MAST 2.0 720 Ben bakifran Tat ] 0.92 Parallell
Pl e —— porite L — 035 1ng
v _ Ben beddmning Lag I 0.72 Hog
i _ Fram juver Svagt I 0.81 Starkt
SCR 0.7 754 Bakjuver hojd Lag I 0.84 Hog
SCE 1.5 Bakjuver bredd Smalt I 0.81 Brett
DCE 2.0 Juverligament Svagt | -0.06 Starkt
MS 16.94 g Juver djup Djup | 0.14 Grund
Spenplac fram Vid | 0.09 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid | -0.01 Tat
Boton 25% 25%-50% 50%-75% DERN w5 Spenléngd Kort - 0.14 Léng

HABULOUS-P

INDEXES

1L
NM
HHP$
FE

%7
609
758
172

PRODUCTION 0 Dtrs/ O Herds 82% Rel.

PTAM
PTAP
PTAP %
PTAF
PTAF %
CFp

842
50
0.08
64
0.1
114

TYPE 0Dirs/OHerds  81%Rel.

PIAT (2220 ——
UpC [R2SE——
AC 22—
W ISE—
MANAGEMENT
SCs (72U
MAST - S
PLoas
v =10 73
Fl 0.7 78%
SCR - -1.0 8%
SCE 1.7 95
DCE TS TG—
M ZSSE——
25% 50% 75% 100%
Botiom 25% 25%-50% 50%-75% BN op25%

ZHB

www.hbgenetics.com

Dam: Siemers Par
Hanan 36296-ET

250H017298 SIEMERS HABULQUS-P-ET 1 pCTMTCTY TV TLTD TE HHIT HHT HHST HHAT HHST HH6T
HAYK X PARFECT X LUSTER-P

H0840003257574731  Sthnr: 94294  kodnr: 99271

B-Casein: A2A2  K-Casein: BB

OO

99% RHA ~ DMS: 561-135

MGD: Siemers Lstr Hanan 33317-ET

GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds

I .33 Reslig

Storlek Lag
Styrka Vek
Kroppsdjup Grund
Mijolktyp Téta revben
Kors bredd Smalt
Korsluttning | Hoga barben
Ben sidan Rak
Ben bakifrén Tat
Kotvinkel Lag
Ben bedémning Lag
Fram juver Svagt
Bakjuver hojd Lag
Bakjuver bredd Smalt
Juverligament Svagt
Juver djup Djup
Spenplac fram Vid
Spenplac bak Vid
Spenldngd Kort

cpcB
andHA
Genomic
Eval.12-25,
Zoetis

- 12-25

1.47 Starkt
1.69 Djup

I 1.89 Oppna revben
I— 7 85 Brett

-0.13 Sluttande

—7.03 Vinklad

1.80 Parallell
0.80 Hog
1.73 Hog
1.78 Starkt

1.37 Starkt
091 Grund
0.85 Tét
1.30 Tat
1.12 Lang




INDEXES

P [3286
NM 753
HHPS 1926
FE 1248
PRODUCTION 00irs/ 0 Herds ~ 81%Rel. 29H021135 DENOVO 2404 GRENADE-ET TR TP 7CTY TV TLTD TE HHIT HHaT HH3T HH4T HHST HHeT
PIAM 417 GOLDEN X TAOS X HUEY coce
PIAP (48 H0840003234522404  Stbar: 94031 kodnr: 9-9119 Genomic
FIAP % I 99% RHA  DMS:  oAa:  B-Casein: AIA2  K-Casein: BB 1as
PTAF 196
PTAF % 0,29
CFP 1144
TYPE oons/oterds  77% Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
PTAT  0.53 Storlek Lag ] 0.80 Reslig
unC 0.14 Styrka Vek — 0.50 Starkt
FIC 10.60 Kroppsdjup Grund m 0.17 Djup
BWC [0.57 Mjolktyp Tata revben u 0.10 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 0.35 Brett
MANAGEMENT Korsluttning  Hoga béarben | 0.16 Sluttande
SCS [ 2.74 1% Ben sidan Rak! 1 -0.05 Vinklad
MAST  F3i5072 Ben bakifran Tat I 0.66 Parallell
PL 12,9 % Kotvinkel Lag — 0.68 Hog
W 02 Ben bedémning Lag I 0.75 Hog
0.8 75% Fram juver Svagt | 0.24 Starkt
SCR NA Bakjuver hojd Lag I 0.52 Hog
SCE 1.5 s Bakjuver bredd Smalt I 0.39 Brett
DCE 1.3 7 Juverligament Svagt ! 0.02 Starkt
MS [ 7:21 6% Juver djup Djup — 0.80 Grund
Spenplac fram Vid I -0.76 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid | 0.77 Tt
Botom 25% 25%-50% 50%-75% Top25% Spenlangd Kort — 0.80 Lang

JACKPOT

INDEXES
P 13277
NM 863
HHP$  [825
FE 1300
PRODUCTION 0015/ 0 Herds ~ 81%Rel. 29H021599 T-SPRUCE DNVO JACKPOT-ET T P TCTY TV TLTD TE HHTT HHZT HH3T HHAT HHST HiT
PIAM 1955 MONTANA X TAOS X LIONEL coc
PIAP 60 H0840003258179063  Stbnr: 94180  kodnr: 9-9215 Genomtc
Fiap - SR 99%RHA DMS:  oho:  BCasein: A2A2  K-Casein: M o
PTAF 1100
PTAF %  0.07
CFP 1160
TYPE oois/OHerds  79% Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
PTAT  0.62 Storlek Lag | 1.22 Reslig
unC  0.52 Styrka Vek | -0.28 Starkt
FIC -0.44 Kroppsdjup Grund 1 -0.04 Djup
BWC -0.51 Mijolktyp Téta revben | 1.32 Gppna revben
Kors bredd Smalt | 0.22 Brett
MANAGEMENT Korsluttning  Hoga béarben - 0.19 Sluttande
SCS 3.01 76% Ben sidan Rak — 0.51 Vinklad
MAST 0.4 724 Ben bakifran Tat | -0.53 Parallell
PL 24 7% Kotvinkel Lag - 0.16 Hog
v 2.0 7 Ben bedémning Lag 1 -0.05 Hog
Fl-0.3 75% Fram juver Svagt — 0.80 Starkt
SCR NA % Bakjuver hojd Lag ] 0.96 Hog
SCE 0.9 2 Bakjuver bredd Smalt | 0.94 Brett
DCE 1.1 Juverligament Svagt | 0.35 Starkt
MS [ 7.61 &2 Juver djup Djup  — 0.62 Grund
Spenplac fram Vid I 0.41 Tét
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid ] 0.54 Tit
Botom 25% 25%-50% 50%-75% Top 25% Spenlangd Kort — 0.64 Lang
10 www.hbgenetics.com gHBGene“GS




INDEXES

P [3267
NM (717
HHP$  ['849
FE 1230
PRODUCTION 0 0rs/ 0 Herds 2% Rel. 7HO17106 T-SPRUCE HAYK HADZUKI-ET TR 7P T8 TCTY TV TLTD TE HHIT HHZT HHT HHAT HHST HHeT
PTAM 599 HAYK x CRUSHER X I.IONEI. B :nZiBA
PTAP |51 H0840003260815041  Stbnr: 94186  kodnr: 99259 ] I
PTAP% 10,12 99%RHA  DMS: 234-345  oAa: 342  B-Casein: ATA2  K-Casein: BB s
PTAF 85 =
PTAF % 0.22 ‘Q}’ 5
CFP 1136
TYPE oons/oterds  81%Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
PTAT 1 0.99 Storlek Lag ] 1.18 Reslig
unC  0.23 Styrka Vek | 1.28 Starkt
FIC 0,12 Kroppsdjup Grund I 0.98 Djup
BWC [1.15 Mjolktyp Téta revben I 0.55 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 0.81 Brett
MANAGEMENT Korsluttning  Hoga béarben | -0.46 Sluttande
scs 12,81 mu Ben sidan Rak | 0.46 Vinklad
MAST 1.0 7 Ben bakifrén Tat u -0.07 parallell
L IB7 Kotvinkel Lag | 0.09 Hog
W 0.4 7 Ben bedmning Lag — 0.51 Hog
Flo 1.4 8% Fram juver Svagt — 0.73 Starkt
SCR 0.0 5% Bakjuver hojd Lag — 0,97 Hog
SCE 1.8 9% Bakjuver bredd Smalt I 1.32 Brett
DCE 2.0 Juverligament Svagt | -0.39 Starkt
MS 1 6.93 e Juver djup Djup u -0.11 Grund
Spenplac fram Vid | 050 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid | 0.57 Tét
Batom 25% 25%50% 50%-75% Top 25% Spenléngd Kort | 1.05 Lang

BEAUFORT

INDEXES

TPl
NM
HHP$
FE

PRODUCTION 0 0irs/ 0 Herds  82% Rel.

PTAM
PTAP
PTAP %
PTAF
PTAF %
CFP

3266
709
723
270

1297
52
0.03
85
0.11
137

TYPE 0Dirs/OHerds  81%Rel.

29H021971 T-SPRUCE BEAUFORT-ET TR TP T TY TV TLTD TE HHIT HH2T HHST HHAT HHST HH6T

EASTON X PARFECT X LIONEL
H0840003265763552  Stbnr: 94299  kodnr: 99287

PTAT [1.42
unC 1 0.98
FIC 10.64
BWC -0.90
MANAGEMENT
SCS 2,99 78%
MAST 0.5 72%
PL 1.6 76%
v -4.0 73%
I 0.9 754
SCR 0.6 594
SCE 12 &%
DCE [1.4 2%
MS  7.01 454
25% 50% 75% 100%
Boftom 25% 25%-50% 50%-75% Top 25%

ZHBLenelics

www.hbgenetics.com

CDCB
andHA
Genomic

Eval. 12-25,
99%RHA DMS:  oAa:  B-Cosein: A2A2  K-Casein: AB 1235
GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
Storlek Lag I -0.02 Reslig
Styrka Vek || -0.10 Starkt
Kroppsdjup Grund I 0.49 Djup
Mijolktyp Téta revben I .23 Oppna revben
Kors bredd Smalt ] 1.07 Brett
Korsluttning  Hoga béarben I -0.56 Sluttande
Ben sidan Rak I 0.78 Vinklad
Ben bakifrén Tat I 0.57 Parallell
Kotvinkel Lag | -0.25 Hog
Ben bedémning Lag I 0.68 Hog
Fram juver Svagt I 0.49 Starkt
Bakjuver hojd Lag | 1.67 Hog
Bakjuver bredd Smalt I 1.84 Brett
Juverligament Svagt I 0.88 Starkt
Juver djup Djup | -0.41 Grund
Spenplac fram Vid ] 0.45 Tét
Spenplac bak Vid I 1.08 Tat
Spenlangd Kort - 0.37 Lang
11
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Genomtestade Tjurar

‘ Identification ‘ Hiirstamning Mjolk ‘ Siikerhet% Protein ‘
WWS | 007H017413 FOONBURTON | Sheepster x Gameday x Legacy 94330 99303 3497 1063 1355 82 59 140 199
WWS  250H017022 KNACK Figaro x Deluxe x Biggelo 94184 99225 3479 879 882 82 49 117 166
WWS | 250H017417 SALOON Sheepster x Gameday x Legacy 94296 99273 3448 1036 1027 82 50 123 173
ABS 029H021989 SANDLOT Sheepster x Gameday x Declan 94325 99288 3426 990 896 82 54 124 178
WWS | 250H017513 TUBMAN Sheepster x Parfect x Rapid 94185 99226 3416 826 1792 82 58 88 146
WWS  250H017842 PUFFIN Nitrous x Powerstar x Deluxe 94327 9-9300 3408 814 865 80 48 104 152
ABS 029H021810 PALOMA Sheepster x Gameday x Topshot 94298 99286 3394 865 907 82 56 105 161
ABS 0294021849 SAMSUN Sheepster x Gameday x Pursuit 94096 9:9210 3389 944 1048 82 50 106 156
WWS | 007H017858 BELLIS Hipster x Figaro x Deluxe 94328 99301 3366 824 819 80 44 88 132
WWS  250H017641 BRUMBY Recharge x Holysmokes x Granada 94297 99274 3345 764 553 79 40 88 128
WWS | 250H017683 RAINMAN Recharge x Engineer x Captain 94293 99270 3341 805 702 80 48 99 147
WWS  007HO16966  SANBORN Hayk x Gameday x Acura 94295 99272 3335 748 887 82 49 87 136
WWS | 250H017791 BURDETT Sundance x Parfect x Rapid 94329 99302 3331 786 1090 80 49 90 139
WWS  250H016420 BOATSHOW Gameday x Jurassic x Yoda 93800 9-8791 3326 172 482 88 43 113 156
WWS | 007H017535 SHERBET Easton x Trooper x Acura 94289 99260 331 77 1188 82 50 70 120
WWS  250H017298 HABULOUS-P Hayk x Parfect x Luster-P 94294 99271 3307 609 842 82 50 64 114
ABS 029H021135 GRENADE Golden x Taos x Huey 94031 99119 3286 753 417 81 48 96 144
ABS 029H021599  JACKPOT Montana x Taos x Lionel 94180 99215 3271 863 1955 81 60 100 160
WWS | 007H017106 HADZUKI Hayk x Crusher x Lionel 94186 99259 3267 n7 599 82 51 85 136
ABS 029H021971 BEAUFORT Easton x Parfect x Lionel 94299 99287 3266 709 1297 82 52 85 137
WWS | 007H017700 HINGE Blakely x Parfect x Doc 94099 99219 3242 438 1062 81 42 59 101
WWS  007HO017256  FRONTENAC Kahn x Parfect x Rapid 94093 99172 3216 692 1595 82 56 93 149
ABS 029H021248 CALEB-P Maxwell-P x Acura x Crimson 94179 99214 3199 815 994 82 4 92 133
ABS 029H021537 ZEST Leeds x Gameday x Renegade 94091 99163 3198 827 1001 81 47 89 136
ABS 094H021331 SWAGGER Venom x Taos x Huey 94092 9917 3196 689 1298 82 56 93 149
WWS  250H017215 HADER Hayk x Parfect x Doc 94030 99117 3193 397 855 82 51 56 107
WWS | 250H017108 ESKIL Esquire x Conway x Lionel 94097 99175 37 59 1067 82 42 61 103
WWS  014H017555 PARBIE-RED Redlea x Gameday x Mark 94291 99265 3089 482 1133 82 45 68 113
ABS 094H021601 DANSBY-P Kahn x Conway x Eisaku 94290 99261 3078 538 593 81 39 78 17

Avkommebedomda Tjurar

‘ Identification ‘ Hiirstamning ‘ Sikerhet% Protein ‘
WwWs 007H016276 SHEEPSTER Trooper x Acura x Resolve 94331 3572 1m 1521 98 70 133 203
Wws 014H015179 TROOPER Renegade x Legendary x Josuper 93926 9-9096 3334 677 702 99 53 90 143
WwWs 007H015465 CRUSHER Calvary x Legendary x Josuper 94098 99176 3250 950 267 99 42 118 160
WWS 250H016074 FIGARO Parfect x Coffee x Burley 93918 99026 3200 554 1040 99 39 74 13
WwWs 007H014985 RUPERT Renegade x Matters x Stoic 94039 99139 3181 657 1679 99 56 83 139
WWS 250H015955 HARMONY Parfect x Positive x Delta 93518 9-8654 3177 464 1563 99 53 72 125
WwWs 007H014454 LIONEL Frazzled x Montross x Supersire 93513 9-8604 3151 791 2672 99 68 112 180
WWS 007H016105 COMBINATION  Logistics x Doc x Montross 93759 9-8778 2923 118 869 92 31 38 69

Kottras Tjurar

Kottras Identification Hiirstamning Kodnr Pris kr ‘ Pris sexad
Angus 829XB1092 NATIVE 3 x Angus 7-1984 150
Angus 029AN1922 DIMENSION Sitz Dimension 8607 x 4 Point 8 of Ironwood 700165 7-1678 110
Angus 029AN2236 CASHALIFE Roseda Powerball23 x Thomas Lass 43221 701117 7-2150 100 390
Charolais 009CH8317 FREE RIDE HC Free Range 4201 x HC Leader 8205 180
Hereford 829HP0957 TOLKEN Moeskaer Ultra 1582 x Barwise 1 Wellington | 701118 7-2151 100
Hereford 829HP0968  REDFORD Injemira Robert Redford Q287 x Wirruna Peace P198 110
Limosin 029LMo0108 ONSLOW Mereside Leo x Kaprico Eravelle 700490 7-1831 150 390
Simmental 029SM0500  KINGSTON Drumagardner Hughes X Bel Capercaillie 700847 71991 110
Sim-Angus 829XB0145 NUERAO145 Profit Driven x Nuera T14 Nana 701038 7-2110 150
Wagyu 009KB3 HARU Nakagishhiro x Studhikoe417 700970 7-2066 210
12 www.hbgenetics.com ZHBGenetics




Protein% ‘ Fett% ‘ (4 ‘ Siikerhet% JUVER ‘ BEN ‘ Kalvning F ‘ Celltal ‘ PL ‘ Mj hastig ‘ ‘ Pris kr ‘ Pris sexad ‘ Svensk ID

0.05 0.30 0.68 81 0.65 0.04 14 292 38 0.2 719 14 370 610 800017-1496-23
0.07 0.30 1.96 8l 1.67 1.07 13 2.86 25 0.2 6.98 25 390 620  800017-1092-23
0.06 0.29 0.41 81 0.67 0.25 1.6 2.86 51 0.3 129 03 290 550 800017-1279-23
0.09 0.32 0.84 8l 0.53 0.50 1.6 279 3.6 0.6 730 290 800017-1355-23
0.00 0.05 1.53 82 1.06 0.86 1.7 2.90 45 14 745 350 590 800017-1093-23
0.07 0.25 1.74 8 1.31 0.66 11 219 3.0 0.6 6.95 280 560  800017-1491-24
0.10 0.25 110 81 0.78 0.28 1.5 2.99 35 1.0 6.99 290 570 800017-1343-23
0.06 0.23 0.73 8l 0.63 0.43 20 210 49 0.2 6.77 570 800017-948-23
0.06 0.20 1.40 79 1.37 0.56 1.0 2.69 4.6 0.8 6.87 250 520  800017-1493-24
0.08 0.24 1.23 79 1.29 0.76 14 2.69 4.0 11 6.72 250 510 800017-1280-24
0.09 0.26 0.94 79 0.95 0.42 1.5 2.82 32 0.6 6.77 270 530 800017-1272-24
0.07 0.19 112 8l 0.67 0.32 1.6 2.87 42 1.9 128 0.0 270 540  800017-1277-23
0.05 0.16 1.57 79 1.27 0.10 1.5 2.96 35 0.5 128 250 520 800017-1495-24
0.10 0.35 1.21 82 1.02 0.26 1.7 2.65 25 04 720 1.7 250 510 800017-0033-21
0.04 0.08 0.98 81 0.66 0.89 1.5 2.85 4.6 20 6.94 0.7 250 490 800017-1203-23
0.08 0.1 222 8l 1.23 1.22 1.7 277 43 0.7 135 -1.0 250 540  800017-1277-23
0.13 0.29 0.53 77 0.14 0.60 1.5 274 29 0.8 71 250 800017-545-22
.01 0.07 0.62 79 0.52 -0.44 0.9 3.01 24 03 7.61 290 550  800017-1039-23
0.12 0.22 0.99 81 0.23 0.12 18 281 37 14 6.93 0.0 220 470 800017-1202-22
0.03 0.1 1.42 8l 0.98 0.64 1.2 2.99 1.6 0.9 701 0.6 250 460  800017-1344-23
0.03 0.06 2.80 80 228 1.62 1.5 292 22 0.6 6.72 0.7 320 570 800017-1075-23
0.01 0.10 1.00 8l 0.52 -0.38 1.5 273 28 -1.0 730 0.9 240 800017-844-23
0.03 0.19 0.34 79 0N 0.29 1.5 291 3.6 0.2 709 4.5 270 480 800017-1037-22
0.05 0.17 0.15 79 0.20 0.51 1.5 282 34 0.3 115 170 800017-787-23
0.05 0.14 0.26 79 031 0.53 1.7 2.95 21 0.3 125 0.3 270 800017-840-22
0.08 0.08 2.27 8l 147 0.98 1.7 273 26 {01 6.83 0.5 250 480  80017-543-22
0.03 0.06 1.94 81 149 1.04 14 2.89 32 0.5 139 -1 240 450 800017-854-22
0.03 0.08 1.38 80 1.29 0.41 1.6 3 1.2 0.0 710 240 450  800017-1217-23
0.07 0.20 1.07 81 0.53 0.17 20 291 20 03 708 0.9 390 800017-1213-23

Proei%o | Feti% | | Sikerhet% | JWVER | | KawingF | Celit  Mihostiy | r | Prssexad | SvenskID

0.07 0.25 0.69 96 0.18 0.42 21 2.90 55 0.6 7.03 0.3 690 1100

0.11 0.23 1.00 98 0.57 1.63 1.7 3.02 39 2.0 126 0.9 280 560 800017-472-19
0.13 0.40 0.14 97 -0.62 -0.38 1.5 2.89 44 0.1 6.73 1.9 210 460 800007-9954-19
0.02 0.11 173 96 1.49 1.61 1.4 297 21 0.0 7.03 0.5 220 440 800017-229-21

0.00 0.05 0.35 9% -0.08 0.62 1.9 3.02 25 11 154 21 210 420 800017-647-19
0.01 0.03 2.2 96 173 1.14 2.0 2.99 0.0 -1 125 1.4 210 420 800007-9326-20
-0.07 0.01 0.02 99 0.13 -0.99 1.7 2.90 0.5 2.5 112 0.6 250 480 800007-9188-17
0.01 0.01 243 88 1.69 1.97 32 3.30 0.7 0.5 1.62 1.5 150 360 800007-9951-21

TERMS OF USE. WARRANTY STATEMENT

Products sold by World Wide Sires, Ltd. or its offlates to o buyer sholl not be used other than os authorized by the terms and conditions in the sales invoce, 2 “GForce, “GForce+, “Showcase, and "Elite Sexed Fertility
Each conventionally processed semen straw (not sex sorted) shall be used only for insemination of o female bovine. ALL OTHER USES OF BOVINE SEMEN are trademarks of Select Sires Inc.

FROM WORLD WIDE SIRES, LTD. AND ITS AFFILIATES ARE STRICTLY PROHIBITED WITHOUT THE PRIOR WRITTEN CONSENT OF SELECT SIRES INC. INCLUDING .

(WITHOUT LIMITATION) GENOTYPING, SEQUENCING, CLONING, GENETIC ANALYSIS, GENETIC MANIPULATION OR FOR RESEARCH. World Wide Sires, Ltd., Select

Sires Inc., its member cooperatives, its agents or employees cannot and do not guarantee the conception rate, gender, quality or productivity to be obtained °FeedPRO, “RobotPRO, "MasitisResitantPRO,

in connection with the use of ifs products or recommended techniques. It makes no warranfies of any kind whatsoever, expressed or implied, which extend *FertilityPRO and °GrazingPRO are registered
beyond the description of its products and hereby disclaims all warranties of merchantability and fitness for a particular purpose. In the nlikely event that any ] Y N : & &

of our products shall be proven to be defective, damages resulfing from their use shall exclude consequential damages and be limited to the purchase price trademarks of Select Sires Inc.

of the product.

Limitations and Condifions of Sale: gender SELECTed semen shall be used only for the single insemination of one female bovine during natural ovulafion with All gender SELECTED semen is processed using Ultraplus™ technology. Ultraplus
the intent fo produce single offspring unless specifically approved on an individual customer basis by Sexing Technologies in witing. As  condition of purchasing is a trademark of STGen LLC. "gender SELECTED semen is a trademark of Select
gender SELECTed semen, the purchaser agrees that gender SELECTed semen will not be reverse sorted or re-sorted unless speciically permitted, in advance, on o Sires Inc.

cose-by-case basis by Select Sires in wrifing. Select Sires intends to monitor the use of the gender SELECTed semen and vigorously enforce these resfrictions on
use. Please see hitp://www.selectsires.com /designations /genderselected. himl for additional details

Accelerated Genetics*
GENERVATIONS g 4
y 4
A

@Select Sires, “Genervations and ®Accelerated Genefics are registered frademarks of Select Sires Inc.
Herd Health Proft Dollors (HHPS®) is o trademark of Select Sires Inc.
®Total Performance Index s o registered trodemark of Holstein Association USA.

ZHBLenelics
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INDEXES

T [2a
NM 438
HHPS 554
FE139

PRODUCTION 0 Dtrs/ O Herds 81% Rel.

7H017700 HAVEITALL BLAKELY HINGE-ET 1R 1P 18 TC Tv TV TLTD TE HHIT HHZT HH3T HHAT HHST Hi6T

PIAM 1062 BLAKELY X PARFECT X DOC cocs
PTAP 42 H0840003277629429  Stbnr: 94099  kodnr: 99219 B35,
PIAP% 0.0 99%RHA  DMS: 123135  oAo: 234  B-Casein: A2A2  K-Casein: AB 13
PTAF 59
<600
101 "Q
TYPE oDis/0Herds  80%Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
PTAT _ Storlek Lag I 2.39 Reslig
UC 2B S e — 115 e
AC I | ot G m— 135 0
BWC _ Mijolktyp Téta revben I .02 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 2.73 Brett
MANAGEMENT Korsluttning  Hoga barben ] 0.96 Sluttande
scs 12.92 7 Ben sidan Rak | -0.02 Vinklad
MAST [T 7 Ben bakifran Tat I 2,24 Parallell
22 s Kotvinkel Lag I | 179 Hog
W24 73 Ben bedémning L3g I 1,95 Hog
F10.6 7 Fram juver Svagt: I 2 57 Starkt
SCR 107 s Bakjuver hojd Lag I 325 Hog
SCE 1.5 1 Bakjuver bredd Smalt I 3,36 Brett
DCE [1:5 7 Juverligament Svagt I 1.83 Starkt
MS  6.72 3 Juver djup Djup I 2,05 Grund
Spenplac fram Vid I 1.23 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid | 1.68 Tat
Boton 25% 25%-50% 50%-75% DERN w5 Spenléngd Kort . 0.09 Léng

Dam: Aurora Parfect 23719-ET

INDEXES
T 3216
NM 1692
HHps - (S
FE 247
PRODUCTION 0 0irs/ 0 Herds  82% Rel. 7H017256 AURORA FRONTENAC-ET = TP T TC TY TV TLTD TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HHeT
PTAM 1595 KAHN X PARFECT X RAPID cocs
PTAP |56 H0840003259995043  Stbnr: 94093  kodnr: 9-9172 oS,
PIAP% 0.0 99%RHA DMS: oA B-Casein: A2A2  K-Casein: AA | 353
PTAF 193
PTAF% 0,10
CFP 149

TYPE oDis/0Herds  81%Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds

PTAT | 1.00 Storlek Lag ] 0.46 Reslig
unC  0.52 Styrka Vek | 1.19 Starkt
FIC -0.38 Kroppsdjup Grund I 0.75 Djup
BWC _ Mijolktyp Téta revben I 0.49 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 1.83 Brett
MANAGEMENT Korsluttning Hoga barben | 0.14 Sluttande
5CS _ Ben sidan Rak | 0.83 Vinklad
wsT Rl Ben bakifrén Tat = -0.13 Parallll
Pl (2.8 Kotvinkel Lag - 0.28 Hog
WV -2.5 7 Ben bedémning Lag || -0.30 Hog
o -1.0 78% Fram juver Svagt | 0.31 Starkt
SCR 0.9 654 Bakjuver hojd Lag | 1.02 Hog
SCE 1.5 & Bakjuver bredd Smalt ] 1.65 Brett
DCE 22 Juverligament Svagt | 0.16 Starkt
M IZSOER— juver dip oLp _ de8Grund
Spenplac fram Vid | 0.34 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid ] 0.74 Tat
Bofom 25% 25%50% 50%-75% BORE op2su Spenlangd Kort - 0.13 Lang
14 www.hbgenetics.com XHB




CALEB-P

MGD: Winstar Crimson 5742-ET

INDEXES

TPl
NM
HHP$
FE

PRODUCTION 0 Dtrs/ O Herds 82% Rel.

PTAM
PTAP
PTAP %
PTAF
PTAF %
CFp

3199
815
799
248

994
a
0.03
92
0.19
133

TYPE 0 Dtrs/ O Herds 79% Rel.

PTAT  0.34
unc 0.1
FIC 10.29
BWC -0.43
MANAGEMENT
SCS 2,91 784
MAST 0.6 72
PL 3.6 76%
vV 126 7%
Flo 0.2 75%
SCR  -4.5 et
SCE 1.5 0%
DCE 1.8 7%
MS 1 7.09 s34
25% 50%
Botiom 25% 25%-50%

75%

50%-75%

100%

Top 25%

29H021248 DENOVO 2476 CALEB-P-ET  pCTCTY TV LD TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HHeT

MAXWELL-P X ACURA X CRIMSON
H0840003234522476  Stbnr: 94179 kodnr: 9-9214
99% RHA  DMS:  oAa:  B-Casein: A1A2  K-Casein: AE

GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Ditrs/0 Herds

Storlek Lag |

Styrka Vek |
Kroppsdjup Grund |
Mjolktyp Téta revben |
Kors bredd Smalt |
Korsluttning ' Hoga barben |
Ben sidan Rak -

Ben bakifran Tat I
Kotvinkel Lag |

Ben bedémning Lag -
Fram juver Svagt |
Bakjuver hojd Lag -
Bakjuver bredd Smalt |
Juverligament Svagt I

Juver djup Djup |
Spenplac fram Vid |
Spenplac bak Vid I
Spenléngd Kort |

CDCB
andHA
Genomic
Eval.12-25,
Zoetis
12-25

-0.21 Reslig
-0.21 Starkt
-0.40 Djup

0.30 Oppna revben

-0.33 Brett

0.50 Sluttande
0.16 Vinklad
0.44 Parallell

-0.21 Hog

0.19 Hog
0.16 Starkt
0.28 Hog
0.29 Brett

-0.77 Starkt

0.23 Grund

-0.65 Tat
-0.68 Tat

0.32 Lang

INDEXES

TPl
NM
HHP$
FE

PRODUCTION o015/ 0 Herds  81%Rel.

PTAM
PTAP
PTAP %
PTAF
PTAF %
CFP

3198
827
812
269

1001
47
0.05
89
0.17
136

TYPE o0Drs/0Herds  79% Rel.

PTAT  0.15
unC  0.20
FIC -0.51
BWC -1.15
MANAGEMENT
SCS 1 2.82 %
MAST 1.1 7%
PL 3.4 76%
IV 0.2 73%
I 0.3 754
SCR NA
SCE 1.5 43
DCE 1.9 &
MS [ 7.15 62
25% 50%
Boftom 25% 25%-50%

ZHBLenelics

75%

50%-75%

100%

Top 25%

29H021537 T-SPRUCE DENOVO ZEST-ET 1R 1P TCTY TV TLTD TE HHIT HH2T HHT HHAT HHST Hil6T

LEEDS X GAMEDAY X RENEGADE
H0840003258178807  Stbnr: 94091  kodnr: 9-9163
99% RHA  DMS:  oAa:  B-Casein: A2A2  K-Casein: BB

GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds

CDCB
andHA
Genomic
Eval.12-25,
Zoetis
12-25

www.hbgenetics.com

Storlek Lag |

Styrka Vek I

Kroppsdjup Grund |

Mijolktyp Téta revben ]
Kors bredd Smalt |

Korsluttning  Hoga béarben I
Ben sidan Rak

Ben bakifrén Tat I

Kotvinkel Lag —

Ben bedémning Lag |

Fram juver Svagt ||

Bakjuver hojd Lag |
Bakjuver bredd Smalt |
Juverligament Svagt |

Juver djup Djup |

Spenplac fram Vid |

Spenplac bak Vid |

Spenléngd Kort |

0.23 Reslig

-0.69 Starkt
-0.27 Djup

131 Oppna revben

-0.43 Brett

0.81 Sluttande
1.37 Vinklad

-0.72 Parallell
-0.54 Hog
-0.27 Hog
-0.11 Starkt

0.71 Hog
0.62 Brett

-0.45 Starkt

0.19 Grund

-0.48 Tét
-0.56 Tét

0.06 Lang



INDEXES

I 13196
NM | 689
HHPS  [814
FE 1246
PRODUCTION 005/ 0 Herds 2% Rel. 29H021331 DENOVO 2485 SWAGGER-ET T 1P TCTY TV TLTD TE HHIT HHZT HHST HHAT HHST HHeT
PTAM 1298 VENOM X TAOS X HUEY coca
PTAP |56 H0840003234522485  Stbnr: 94092  kodnr: 9-9171 s,
PTAP% ' 0.05 99%RHA  DMS:  oAa:  B-Casein: ATA2  K-Casein: BB 1o
PTAF 193
PTAF% 0.14
CFP 1149
TYPE oors/orerds  79%rel GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
PTAT  0.26 Storlek Lag ] 1.39 Reslig
unC  -0.31 Styrka Vek ] 0.83 Starkt
FIC 10.53 Kroppsdjup Grund I 0.80 Djup
BWC  [OZSI— Miolktyp  Tatarevben — 0.73 Gppna revben
Kors bredd Smalt I 0.63 Brett
MANAGEMENT Korsluttning  Hoga barben | 1.22 Sluttande
SCS 2,95 76% Ben sidan Rak | 0.26 Vinklad
MAST 0.0 724 Ben bakifran Tét | 0.86 Parallell
L2 s Kotvinkel Lag I 0.61 Hog
W 0.8 7% Ben bedémning Lag I 0.78 Hog
03 7% Fram juver Svagt - -0.20 Starkt
SR 103 7 Bakjuver hojd Lag | -0.22 Hog
SCE 1.7 s Bakjuver bredd Smalt | 0.32 Brett
DCE [1.5 7% Juverligament Svagt | -0.02 Starkt
MS  [7:25 62 Juver djup Djup - 0.13 Grund
Spenplac fram Vid - 0.22 Tét
25% 50% 75% 100% Spenplac bak vid ! 0.03 Tt
Boflom 25% 25%-50% 50%-75% B0 Top25% Spenlangd Kort ! 0.02 Lang

INDEXES
P 13193
NM 397
HHP$ 1683
FE 130
PRODUCTION 0 0irs/ 0 Herds ~ 82%Rel. 250H017215 DUCKETT HAYK HADER-ET TR 1 TM TCTY TV TL D TE HHTT HHZT HHST HHAT HHST HHoT
PIAM 855 HAYK X PARFECT X DOC cocs
PTAP |51 H0840003260843021  Stbnr: 94030  kodnr: 99117 s,
PIAP% 10,08 99%RHA DMS:123  aAa:234 B-Casein: ATA2  K-Casein: BB 13
PTAF 56
606
CFP 107 O
TYPE oDrs/OHerds  81%Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
PTAT _ Storlek Lag I 2.77 Reslig
unC _ Styrka Vek I 2,08 Starkt
AC 0SS Kroppsdjup Grund —— 1,63 Djup
BWC _ Mijolktyp Téta revben I 0.69 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 2,20 Brett
MANAGEMENT Korsluttning | Hoga barben I 0.69 Sluttande
scs BTaN Ben sidan Rak | -0.06 Vinklad
MAST BTG Ben bakifran Tat ] 1.51 Parallell
26 Kotvinkel Lag ] 1.55 Hog
WV 2.6 73 Ben bedémning Lag ] 1.48 Hog
A0 7 Fram juver Svagt I 2.71 Starkt
ScR 1055 Bakjuver hojd Lag I 2,50 Hog
SCE 1.7 Bakjuver bredd Smalt I 2,22 Brett
DCE (155 7 Juverligament Svagt I 0.41 Starkt
MS  6.83 & Juver djup Djup I 2.21 Grund
Spenplac fram Vid | 0.06 Tét
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid | -0.01 Tat
Bofom 25% 25%-50% 50%-75% B0 op2su Spenléngd Kort E— 152 Lang
16 www.hbgenetics.com XHB




INDEXES

13171
NM 596
HHPS (676
FE 184
PRODUCTION 015/ 0 Herds  82% Rel. 250H017108 T-SPRUCE ESQUIRE ESKIL-ET 1R TP T8 TC TY TV TLTD TE HHIT HHZT HHST HHAT HHST HH6T
PIAM 1067 ESQUIRE X CONWAY X LIONEL cocs
PTAP 42 H0840003260815034  Stbnr: 94097  kodnr: 9-9175 oS,
PT}?;;AI: 2.103 99% RHA ~ DMS: 234-123  oAa: 354 B-Casein: A2A2  K-Casein: AA k| 155
PIAF%  0.06 ‘é-' \vig”
CfFP 103 L
TYPE oDis/oterds  81%Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
PTAT _ Storlek Lag I 1.38 Reslig
UDC. T sy e — oz
FIC _ Kroppsdjup Grund I 1.16 Djup
BWC _ Mijolktyp Téta revben | 1.69 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 1.08 Brett
MANAGEMENT Korsluttning  Hoga barben | -0.39 Sluttande
SCS 12,89 1 Ben sidan Rak | 1.34 Vinklad
MAST P17 70 Ben bakifran Tat | 1.38 Parallell
32 Kotvinkel Lag I 0.62 Hog
W 102 7 Ben bedémning Lag I 1.31 Hég
F 0.5 Fram juver Svagt: I 2,05 Starkt
SR 1.1 o Bakjuver hojd Lag I 1.83 Hog
SCE 1.4 oy Bakjuver bredd Smalt I 2,07 Brett
DCE 1.9 Juverligament Svagt ] 0.89 Starkt
Ms 79 Juver djup Djup | 1.54 Grund
Spenplac fram Vid | 0.56 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid | 0.54 Tat
Boton 25% 25%-50% 50%-75% 11 Top25% Spenlangd Kort - -0.21 Léng

PARBIE-RED

|NDEXES Dam: Snemers'a&l;;ﬂ;
Pl 13089
NM 482
HHPS 567
FE 189

PRODUCTION 0 Dtrs/ O Herds

14H017555 SIEMERS PARBIE-RED-ET 2 18 7C TY TV TL D TE HHIT HHZT HH3T HHAT HHST HHeT

82% Rel.
PIAM [1133 REDLEA X GAMEDAY X MARK *RC coce
PTAP 45 H0840003267429058  Stbnr: 94291  kodnr: 9-9265 BeSs,
Fiap SR 99%RHA DMS:234345  oAa:324  Blasein: ATAZ  KCasein: A e
PTAF 68
PTAF%  0.08 Accelerated Genetics* §’
CFP 113 v= . @
TYPE oois/OHerds  80% Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
T S otk Lig — 067 Res
UDC 29 s Vet — 040 st
FIC 10.41 Kroppsdjup Grund  — 0.38 Djup
BWC 0.37 Mijolktyp Téta revben I 0.77 Oppna revben
Kors bredd Smalt | 1.55 Brett
MANAGEMENT Korsluttning Hoga barben I -0.90 Sluttande
SCS 311 79 Ben sidan Rak I 0.94 Vinklad
MAST (0.2 72% Ben bakifran Tat - 0.27 Parallell
Pl 1.2 7% Kotvinkel Lag — 0.49 Hog
W -3.0 72 Ben bedémning Lag I 0.62 Hog
0.0 7% Fram juver Svagt I 1.45 Starkt
SCR NA % Bakjuver héjd Lag I 1.83 Hog
SCE 1.6 43 Bakjuver bredd Smalt I 1.93 Brett
DCE 2.1 &% Juverligament Svagt I 0.54 Starkt
MS [7.10 3 Juver djup Djup I 0.82 Grund
Spenplac fram Vid - 0.32 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid I 0.46 Tit
Botom 25% 25%-50% 50%-75% B0 Top25% Spenlangd Kort _— 030 Léng
EHB www.hbgenetics.com 17



DANSBY-P

INDEXES
TP 3078
NM 538
HHPS | 661
FE 1197
PRODUCTION 00irs/ 0 Herds ~ 81%Rel. 94H021601 KINGS-RANSOM DANSBY-P-ET TR PCTCTY TV TLTO TE HHTT HiHZT HH3T HHAT HHST HiGT
PTAM 593 KAHN X CONWAY X EISAKU coce
PTAP 39 H0840003247634363  Sthnr: 94290  kodnr: 99261 s,
PTAP% 10.07 99%RHA  DMS:  aAa:  B-Casein: A2A2  K-Casein: AA 3%
PTAF 78
PTAF % 0,20
CFP 117
TYPE oons/oterds  81%Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 0 Dirs/0 Herds
PTAT | 1.07 Storlek Lag ] 1.56 Reslig
unC  0.53 Styrka Vek I 1.10 Starkt
FIC -0.17 Kroppsdjup Grund I 1.21 Djup
BWC 10.95 Mjolktyp Téta revben I 1.26 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 1.74 Brett
MANAGEMENT Korsluttning  Hoga béarben I 0.85 Sluttande
SCS 291 794 Ben sidan Rak - 1.41 Vinklad
MAST 115877 Ben bakifrén Tat - -0.22 parallell
PL 2.0 7% Kotvinkel Lag - 0.31 Hog
W 1.3 Ben bedémning Lag - 0.33 Hog
B -0.3 7% Fram juver Svagt I 0.70 Starkt
SCR -0.9 73 Bakjuver hojd Lag — 0.71 Hog
SCE 2.0 & Bakjuver bredd Smalt I 1.21 Brett
DCE 21 Juverligament Svagt I 0.77 Starkt
MS 17,08 6% Juver djup Djup — 0.60 Grund
Spenplac fram Vid ] 1,02 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid I 131 Tat
Bofom 25% 25%-50% 50%-75% Top 25% Spenlangd Kort 0.00 Lang

SHEEPSTER

INDEXES

TPl
NM
HHP$
FE

3572
1
1198
356

PRODUCTION 444 Dirs/ 72 Herds

PTAM
PTAP
PTAP %
PTAF
PTAF %
CFP

TYPE 155 Dtrs/ 28 Herds 96% Rel.

1521
70
0.07
133
0.25
203

PTAT 0.69
unC  0.18
FIC 10.42
BWC 10.00
MANAGEMENT
SCS 2,90 9
MAST 1.0 75%
PL 5.5 88%
1A B B2
Fl 0.6 89
SCR -0.3 9%
SCE 21 9%
DCE 24 o
MS  [7.03 g5

25%

Bottom 25%

98% Rel.

50%

25%-50%

75%

50%-75%

7H016276 OCD TROOPER SHEEPSTER-ET TR TP T TY TV TLTD TE HHIT HH2T HHST HHAT HHST HHoT

TROOPER X ACURA X RESOLVE
H0840003236792832  Sthnr: 94331

99% RHA ~ DMS: 135-123

-

GUSA-HA Evaluation 12/25

Storlek Lag

Styrka Vek

Kroppsdjup Grund

Mijolktyp Téta revben

Kors bredd Smalt

Korsluttning  Hoga béarben

Ben sidan Rak

Ben bakifrén Tat

Kotvinkel Lag

Ben bedémning Lag

Fram juver Svagt

Bakjuver hojd Lag

Bakjuver bredd Smalt

Juverligament Svagt

Juver djup Djup

Spenplac fram Vid

100% Spenplac bak Vid
Top25% Spenlangd Kort

www.hbgenetics.com

kodnr:
oAa: 342 B-Casein: ATA2  K-Casein: AA

<

155 Dirs/28 Herds

ZHBGenelics

cocs
andHA
Genomic
Eval. 12-25,
Zoetis

| 12-25

0.07 Reslig
0.19 Starkt

-0.31 Djup

0.43 Oppna revben
0.42 Brett
0.93 Sluttande

-0.29 Vinklad

0.97 Parallell
0.43 Hog
0.24 Hog
0.32 Starkt
0.27 Hog
1.15 Brett

-0.65 Starkt
-0.39 Grund

0.17 Tét

-0.28 Tét

0.48 Lang



TROOPER

INDEXES
P [3334
NM [ 677
HHP$ 808
FE 1218
PRODUCTION (041 brrs/ 585 Herds 9% Rel. 14H015179 PLAIN-KNOLL RENEGAD TROOPER T 1P TCTY TV TLTD TE HHTT HHZT HH3T HHAT HHT HiT
PTAM 702 RENEGADE X LEGENDARY X JOSUPER coca
PTAP |53 H0840003149934610  Stbnr: 93926  kodnr: 99096 s,
PTAP % (0,11 99%RHA  DMS: 456-345  aha: 432  B-Casein: AIA2  K-Casein: AB 9%
PTAF 190
PIAF% 1023 Accelerated Genetics: .
= @8
TYPE 160ms/ 161 Herds  98% Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 816 Dirs/161 Herds
PTAT | 1.00 Storlek Lag — 045 Reslig
unC  0.57 Styrka Vek I 0.69 Starkt
FIC 11,63 Kroppsdjup Grund m 0.11 Djup
BWC [0.79 Mjolktyp Tata revben —_— -0.30 Oppna revben
Kors bredd Smalt - 0.25 Brett
MANAGEMENT Korsluttning  Hoga béarben L -0.84 Sluttande
SCS 3,02 99 Ben sidan Rak - 0.25 Vinklad
MAST  -1.1 o3 Ben bakifran Tat I 2.20 Parallell
P 39 Kotvinkel Lag I 0.98 Hog
IV 0.8 &% Ben bedémning Lag | 1.48 Hog
Fl 20 9 Fram juver Svagt I 1.10 Starkt
SCR 0.9 99 Bakjuver hojd Lag I 1.00 Hog
SCE 1.7 9 Bakjuver bredd Smalt I 0.83 Brett
DCE 2.6 9 Juverligament Svagt I -0.02 Starkt
MS [7.26 % Juver djup Djup  — 0.41 Grund
Spenplac fram Vid | -0.24 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak vid ' 006 Tat
Botlom 25% 25%-50% 50%-75% Top 25% Spenldngd Kort | 0.94 Lang

INDEXES
P 13250
NM 950
HHP$ 858
FE 1299
PRODUCTION 2575 015/ 150 Herds 9% Rel. 7H015465 PLAIN-KNOLL CRUSHER-ET TR 1P T TC TY TV L TD TE HHIT HHT HHT HHAT HHST HH6T
PTAM 267 CALVARY X LEGENDARY X JOSUPER coce
PTAP 42 H0840003149934677  Stbnr: 94098  kodnr: 99176 s,
PAP% (013 99%RHA  DMS: 135345  oho: 243 B-Casein: ATA2  K-Casein: AA Zoee
PTAF /118
PTAF % 0.40 b b}
CFP 160 ‘Q
TYPE 1280irs/ 55 Herds  97% Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 428 Dtrs/55 Herds
PTAT 0.14 Storlek Lag I 0.83 Reslig
unC  -0.62 Styrka Vek 1 0.04 Starkt
FIC -0.38 Kroppsdjup Grund 0.34 Djup
BWC -0.10 Mijolktyp Téta revben | 1.09 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 0.98 Brett
MANAGEMENT Korsluttning  Hoga brben — 1.23 Sluttande
SCS 2,89 9 Ben sidan Rak I 0.48 Vinklad
MAST 0.2 s0% Ben bakifran Tat I -0.50 Parallell
Y W ) Kotvinkel Lag | -0.45 Hog
w 3a Ben bedémning Lag 1 -0.05 Hog
0.1 o Fram juver Svagt I -1.14 Starkt
SCR M9 Bakjuver hojd Lag 1 0.04 Hog
SCE 1.5 9 Bakjuver bredd Smalt ] 0.95 Brett
DCE 1.7 954 Juverligament Svagt | 0.16 Starkt
MS  6.73 o Juver djup Djup — -0.87 Grund
Spenplac fram Vid | -1.36 Tét
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid | 0.77 Tt
Boflom 25% 25%-50% 50%.75% Top 25% Spenlangd Kort I 2,05 Lang
EHBGEHE"US www.hbgenetics.com 19




FIGARO

Wehb-Vue Figaro Daugther Group

INDEXES
T 13200
NM (554
HHP$ (701
FE 187

PRODUCTION 1655 0ris/ 148 Herds ~ 99% Rel.

250H016074 0CD PARFECT FIGARO-ET TR TP TCTY TV TLTD TE HHIT HH2T HHST HHAT HHST HHeT
PARFECT X COFFEE X BURLEY

PTAM 1040 i
PTAP 39 H0840003223868608  Sthnr: 93918  kodnr: 9-9026 [ S,
PIAP% 0,02 99%RHA DMS: 135123 ao: 342  B-Casein: ATA2  K-Casein: BE L | 120
PTAF 74
PTAF% 0.11 AN
CFP 113
TYPE 3180/ 56 Herds  96%Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 318 Dtrs/56 Herds
i stk e m— 076 e
UDC A soke e m— b4 s
AC GTI | s und = 035 o
BWC _ Mjolktyp Téta revben | 0.17 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 1.79 Brett
MANAGEMENT Korsluttning ' Hoga barben I -1.70 Sluttande
SCS 2,97 9% Ben sidan Rak — 0.42 Vinklad
MAST [ Ben bakifran Tat I 2,63 Parallell
L2l Kotvinkel Lag I 1.39 Hég
W 2.0 % Ben bedémning Lag ] 1.40 Hég
Al0.0 s Fram juver Svagt: I 1.78 Starkt
SCR 105 % Bakjuver hojd Lag I 2,03 Hog
SCE 1.4 o Bakjuver bredd Smalt I 196 Brett
Dol I Juverligament Svagt _— 0.37 Starkt
Ms 7,08 o Juver djup Djup I 1.49 Grund
Spenplac fram Vid | -0.07 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid | -0.02 Tat
Boton 25% 25%-50% 50%-75% 11 Top25% Spenlangd Kort - -0.20 Léng

RUPERT

INDEXES
(3181
NM (657
HHP$ (736
FE 1235

PRODUCTION 2350 birs/ 448 Herds 9% Rel.

7H014985 S-S-| RENEGADE RUPERT-ET 1R 1P T TC TY TV L TD TE HHIT HHT HH3T HHAT HHST HH6T

RENEGADE X MATTERS X STOIC

PTAM 11679 cocs
PTAP |56 H0840003202794675  Stbnr: 94039 kodnr: 9-9139 Genomic
PT/'\;A/F 2:0 99% RHA  DMS: 345-234  oAa: 342 B-Casein: A2A2  K-Casein: BB 13
PTAF%  0.05

CFP 1139 @b @ ﬁ

TYPE 762 0irs/ 209 Herds ~ 94% Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 762 Dtrs/209 Herds
PTAT  0.35 Storlek Lag 1 0.03 Reslig
unC  -0.08 Styrka Vek I 0.67 Starkt
FIC 10.62 Kroppsdjup Grund 030 Djup
BWC [0.34 Mjclktyp Tata revben | 0.02 Oppna revben
Kors bredd Smalt I -0.97 Brett
MANAGEMENT Korsluttning  Hoga béarben I -0.43 Sluttande
SCS 3,02 % Ben sidan Rak | 0.53 Vinklad
MAST  -1.4 s Ben bakifran Tat | 1.31 Parallell
PL (25 o Kotvinkel Lag ] 0.43 Hog
WV -2.3 s Ben bedémning Lag | 0.40 Hog
o1 Fram juver Svagt | -0.02 Starkt
SCR -2.1 994 Bakjuver hojd Lag ] 0.29 Hog
SCE 1.9 o Bakjuver bredd Smalt I 0.53 Brett
DCE 2.0 o Juverligament Svagt | -0.06 Starkt
MS [7.54 s Juver djup Djup o -0.41 Grund
Spenplac fram Vid I 061 Tit
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid - 021 Tat
Botom 25% 25%-50% 50%-75% B0 Top25% Spenlangd Kort I 1.83 Lang
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HARMONY

INDEXES
P 13177
NM 464
HHPS 544
FE 1208
PRODUCTION 1043 Dirs/ 202 Herds 9% Rel. 250H015955 AQT PARFECT HARMONY-ET TR 1T TCTY TV TLTD TE HHTT HHZT HH3T HHAT HHST HHoT
—_— PARFECT X POSITIVE X DELTA cocs
PTAP |53 H0840003220248849  Stbnr: 93518  kodnr: 9-8654 B35,
PIAP% 0.0 99%RHA DMS: 234345 Ao 423  B-Casein: AIA2  K-Casein: AB G| 25
PTAF 72
PTAF % 0,03 N
CFP 125
TYPE 2250ns/ 82 Herds  96% Rl GUSA-HA Evaluation 12/25 225 Dirs/82 Herds
PTAT _ Storlek Lag I 1.76 Reslig
Uoc - s e — u/sate
FC A comstiop G m— 200
BWC _ Mjolktyp Tata revben I 1.98 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 0 51 Brett
MANAGEMENT Korsluttning | Hoga barben I 1.12 Sluttande
SCS 2,99 97 Ben sidan Rak | 0.48 Vinklad
MAST 0.1 784 Ben bakifran Tat I 1.83 Parallell
0.0 Kotvinkel Lag I 1.18 Hog
IV 5.0 s Ben beddmning Lag ] 1.34 Hog
o=l o Fram juver Svagt I 1.87 Starkt
scR P Bakjuver héjd Lag I 0 25 Hog
SCE 2.0 9 Bakjuver bredd Smalt I 81 Brett
DCE 1.6 Juverligament Svagt I 2 33 Starkt
Ms [7:25 o5 Juver djup Djup | 1.09 Grund
Spenplac fram Vid I 1.68 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid I ) 48 Tat
Botlom 25% 25%-50% 50%-75% B0 Top25% Spenlangd Kort - 0.26 Lang

INDEXES
P 13151
NM 791
HHPS (745
FE 1326
PRODUCTION 21031 Dirs/ 951 Herds ~ 99%Rel. 7H014454 MR T-SPRUCE FRAZZ LIONEL-ET 1R P TCTY TV TLTD TE HHIT HHZT HHST HHAT HHST HHeT
PIAM  [2672 FRAZZLED X MONTROSS X SUPERSIRE coce
PIAP (68 H0840003142490309  Stnr: 93513 kodnr: 9-8604 Senomic
Fiap+ - S 98%RHA DNS: 345135 oha: 423 Blasein: AZA2  K-Cosein: AA o
PTAF 1112
PIAF% 0,01 b’
cF (180 "Q .
TYPE 2146 Dis/ 307 Herds 9% Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 2146 Dirs/307 Herds
PTAT  0.02 Storlek Lag L -0.15 Reslig
upCc  -0.13 Styrka Vek I 0.36 Starkt
FIC -0.99 Kroppsdjup Grund - 0.18 Djup
BWC -0.31 Mijolktyp Téta revben | 1.59 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 1.16 Brett
MANAGEMENT Korsluttning  Hoga béarben | -0.80 Sluttande
SCS 12,90 994 Ben sidan Rak L 0.22 Vinklad
MAST 2.2 99% Ben bakifran Tat I -1.15 Parallell
Pl 0.5 99 Kotvinkel Lag I -1.04 Hog
W =31 % Ben bedmning Lag I -0.88 Hog
Fl =25 o9 Fram juver Svagt I -0.86 Starkt
SCR[-0.6 9% Bakjuver héjd Lag I 0.57 Hog
SCE 1.7 9 Bakjuver bredd Smalt I 2,11 Brett
DCE 2.3 o Juverligament Svagt | 1.21 Starkt
MS (712 gy Juver djup Djup -1.98 Grund
Spenplac fram Vid I 0.66 Tit
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid - 025 Tat.
Boflom 25% 25%-50% 50%-75% B0 op2su Spenlangd Kort o 0.17 Lang
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COMBINATION

INDEXES
P 2923
NM 118
HHPS 204
FE 92
PRODUCTION 104 Drs/ 34 Herds  92% Rel. 7H016105 EXELS COMBINATION-ET 1 P TCTY TV TLTD TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HH6T
o LOGISTICS X DOC X MONTROSS coce
PTAP 31 H0840003221284374  Stbnr: 93759  kodnr: 9-8778 B35,
PIAP% 001 99%RHA  DMS:123-234  oAo: 243  B-Casein: ATA2  K-Casein: BB | 255
PTAF 38
PTAF%  0.01 b
CFP 69 ‘Q
TYPE 370/ 16 Herds  88%Rel. GUSA-HA Evaluation 12/25 37 Dirs/16 Herds
PTAT _ Storlek Lég I .18 Reslig
unc _ Styrka Vek ] 1.49 Starkt
FIC _ Kroppsdjup Grund | 1.68 Djup
BWC _ Mjolktyp Téta revben I .04 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 1.01 Brett
MANAGEMENT Korsluttning | Hoga barben I -0.96 Sluttande
" Ben sidan Rak e — 0.52 Vinklad
Micsi 3]3: jz Ben bakifran Tat E—— 73 Parallel
L -07 Kotvinkel Lag I 232 HOg
WV 54 T Ben bedémning Lag I 2.6 HOg
105 6 Fram juver Svagt: I 1,97 Starkt
SR _ Bakjuver hojd Lag I .87 HOg
SCE 3.2 s Bakjuver bredd Smalt I 2,85 Brett
DCE 25 Juverligament Svagt ] 1.29 Starkt
M 2 — juverdup o m— 110}5nd
Spenplac fram Vid | 0.46 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid I 0.75 Tat
Boton 25% 25%-50% 50%-75% DERN w5 Spenlangd Kort 0.00 Léng

December bedomningen 2025

SHEEPSTER adderade 366 dattrar fér produktion och har
nu en sdker avkommebeddmning. Han steg nastan 200
lbs i mjdlkmangd fill 1521 Ibs med dkad fett % viket nu

ger han 203 Ibs kombinerat fett & protein! Mycket hg
dverlevnad 5.5 PL med god dotterfertilitet frén medelstora
déttrar med idealiska juver for robotmjélkning. Sheepster
levererar ett komplett paket vilket gér han till vérldens hgst
avkommebeddmda tjur négonsin med 3572 TPI.

FIGARO (Parfect x Coffee) gér comeback som prévad, efter
att ha varit prévad sedan april har han nu 1655 datirar

i produktion och 318 exteridr beddmda. Séledes mycket
saker med 1040 Ibs mjélk och mycket god exteridr, speciellt
de felfria benen 1.61 FLC.

Vi har ett flertal Sheepster séner i tjurlistan och nyaste
tillskottet &r FOONBURTON (Sheepster x Gameday) en
helbror till juren SALOON. Han kombinerar 1355 Ibs mjslk,
0,30% fett, 199 Ibs fett & protein, 3.8 PL, 3497 TPl och ger
déttrar som &r négot mindre dn medel med en lite vidare
spenplacering med positiv spenlangd och bra mislkflode.

Fran Aot Deluxe Hi-lighted EX-91 som bland annat ar mor
till tjuren KNACK och slutade p& en andra plats i Holstein
Internationals “Global cow of the year 2025” kommer nu 2a
generationens tjurar! Forst ut ar tjurarna PUFFIN (Nitrous x
Powerstar) 3408 TPl och BELLIS (Hipster x Figaro) 3366 TPI
som béda ar mycket kompletta allround tjurar med &ver 800
lbs mjslk i kombination med héga halter.
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Med god produktion, utmarkta halsoegenskaper och mycket
kompletta linjara exteridr egenskaper sé borde dessa tjurar
platsa i de allra flesta besattningar!

Kofamilien p& Aurora Ridge med 5 levande generationer
kor i produktion levererar ytterligare en ny tjur, BURDETT
(Sundance x Parfect) som kombinerar 1090 Ibs mjslk med
bra halter, goda halsoegenskaper, snabbmjslkade och en
helt hégersidig linjar exteriér med utmarkta korsegenskaper.

Frén ABS kommer de nya tjurarna SANDLOT & PALOMA
bé&da efter Sheepster x Gameday som blivit négot utav en
nutida “Golden Cross”. De har en mycket liknande profil rakt
igenom som sin far med hég produktion av fett & protein,
dverlevnad, medel kroppsstorlek med optimal spenplacering.
Tjuren BEAUFORT (Easton x Parfect) ar éven han ny sedan
sist och levererar p& en hdg niva med bland annat 1297 Ibs
mjolk.

Vi har aven ett flertal nya kéttras tjurar, bland annat
Charolais tjuren FREE RIDE som kombinerar létta kalvningar
fér rasen och slaktegenskaper av mycket hég kvalitet.

POWERED BY7 The genetic evaluations contained within this report, unless otherwise noted,
CDLJB are provided by the Council on Dairy Cattle Breeding as the steward of
~ the National Cooperator Database. The National Cooperator Database

houses producer-owned yield, management, ancestry, type, and genotype data for the use
in genetic evaluations and independent research. Data included in the National Cooperator
Database is submitted through certified organizations for data quality and integrity. As such,
individual fraits - along with Lifetime Net Merit $, Cheese Merit $, Fluid Merit $, and Grazing
Merit $ - are Powered by CDCB, unless otherwise noted such as Holstein type traits. For more
information about evaluations Powered by CDCB and the industry collaboration that fuels them,

visit https://uscdcb.com/cdcb-marks,
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Decentbes 2025

TOPP5

MO s FETT + PROTEIN  Lbs SCR

LIONEL +2672 SHEEPSTER +203 KNACK +2.5
JACKPOT +1955 FOONBURTON +199 CRUSHER +1.9
TUBMAN +1792 LIONEL +180 BOATSHOW +1.7
RUPERT +1679 SANDLOT +178 COMBINATION +1.5
FRONTENAC +1595 SALOON +173 FOONBURTON +1.4
[
SHEEPSTER +5.5 SHERBET +2.0 COMBINATION  +7.62
SALOON +5.1 TROOPER +2.0 JACKPOT +7.61
SAMSUN +4.9 SANBORN +1.9 RUPERT +7.54
BELLIS +4.6 TUBMAN +1.4 TUBMAN +7.45
SHERBET +4.6 HADZUKI +1.4 ESKIL +7.39
HINGE +2.80 HINGE +2.28 COMBINATION +1.97
COMBINATION +2.43 HARMONY +1.73 TROOPER +1.63
HADER +2.27 COMBINATION +1.69 HINGE +1.62
HABULOUS-P +2.22 KNACK +1.67 FIGARO +1.61
HARMONY +2.21 ESKIL +1.49 HABULOUS-P +1.22
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GENOMTEST MED HOG
SAKERHET

e Vi erbjuder genomtest Igenity Select via NEOGEN,
viirldsledande inom genomiska tester.

o Officiella avelsvirden fran CDCB i Usa.

e Over 50 produktion, hlsa, héllbarhet, fertilitet och
exterior egenskaper.

* Du diger din data och har tillgéng till all data via Neogen
dashboard.

AVELSPLAN & DJURFLODEN

e Avelsplan med WMS, World Wide Mating Service som hanterar bade inavel & haplotyper

e Beriikning av djurflode med Genetic Strategy Calculator



