


LOTTERY

INDEXES
TP | 3525
NM$ 1043
HHP$ 1201
FES [ 341
PRODUCTION 0 Dirs/ 0 Herds 79% Rel.
PTAM 945
PTAP | 55
PTAP % | 0.09
PTAF 131
PTAF % | 0.34
CFP [ 186

TYPE ODts/OHerds  78%Rel.

PTAT | 1.05
upc | 1.00
FIC  0.01
HCC  1.09
MANAGEMENT

SCS  2.88 75%
MAST (1.9 7%

PL 3.8 74%
v -0.9 72%
Fl 2.4 7%
SCR NA

SCE | 1.2 5%
DCE 2.0 5%
MS [ Z.31 63%

25% 50% 75%

Botiom 25% 25%- 50% 50% - 75%

100%

Top 25%

29H022460 CHERRY-ACRES ABS LOTTERY-ET 1R TP TC TY TV TL D TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HHeT

JACKPOT X SHEEPSTER X GAMEDAY
H0840003288860645  Stbnr: 94509  kodnr: 9-9409
B-Casein: A2A2  K-Casein: AA

99% RHA  DMS:  aAa:

GUSA-HA Evaluation 8/26

Storlek Lag
Styrka Vek
Kroppsdjup Grund
Mjolktyp Tata revben
Kors bredd Smalt
Korsluttning Hoéga barben
Ben sidan Rak
Ben bakifran Tat
Kotvinkel Lag
Ben bedémning Lag
Fram juver Svagt
Bakjuver hojd Lag
Bakjuver bredd Smalt
Juverligament Svagt
Juver djup Djup
Spenplac fram Vid
Spenplac bak Vid
Spenlangd Kort

0 Dtrs/0 Herds

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

1.01
0.21
-0.03
0.90
1.00
-0.27
-0.18
0.25
0.67
0.19
1.49
1.04
1.54
0.20
1.10
0.84
0.73
-0.31

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hoég

Hoég
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang

INDEXES
TP | 3521
NM$ 995
HHP$  [1185
FES 304
PRODUCTION 0 Dirs/ 0 Herds 79% Rel.
PTAM 849
PTAP 55
PTAP % [0.10
PTAF 124
PTAF % 0.33
CFP 179

TYPE ODts/OHerds  78%Rel.

PTAT 1 0.90
upC 0.38
FIC [1.05
HCC [2.13
MANAGEMENT
SCS 2,92 75%
MAST [2.5 71%
PL 4.4 74%
[\ P
Fl 27 7%
SCR NA
SCE 1.3 &%
DCE 1.7 5%
MS [ 7.26 62%

25% 50% 75%

Bottom 25% 25%-50% 50%-75%

100%

Top 25%

29H022402 ABS 18 GALACTIC-ET TR TP TCTY TV TLTD TE HHIT HHT HHST HHAT HHST HHiT
HIERARCHY X SHEEPSTER X GAMEDAY

H0840003293770474  Stbnr: 94503  kodnr: 99394

B-Casein: A2A2  K-Casein: AB

99% RHA  DMS:  aAa:

GUSA-HA Evaluation 8/26

Storlek Lag
Styrka Vek
Kroppsdjup Grund
Mjolktyp Tata revben

Kors bredd Smalt

Korsluttning Hoga barben

Ben sidan Rak
Ben bakifran Tat
Kotvinkel Lag
Ben bedémning Lag
Fram juver Svagt
Bakjuver hojd Lag
Bakjuver bredd Smalt
Juverligament Svagt
Juver djup Djup
Spenplac fram Vid
Spenplac bak Vid
Spenlangd Kort

0 Dirs/0 Herds

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

0.21
0.18
0.11
0.89
1.08
0.55
0.09
1.12
0.53
1.02
0.35
0.35
1.01
0.16
0.12
0.18
0.29
0.32

ZHBLenelics

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog

Hoég
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang



MVP-P

INDEXES
TP | 3507
NM$ 988
HHP$ | 1128
FES | 336
PRODUCTION 0 Dirs/ 0 Herds
PTAM 1022
PTAP 64
PTAP % [ 0.11
PTAF 121
PTAF % | 0.29
CFP 185
TYPE ODtrs/OHerds  78% Rel.
PTAT [1.37
upC | 1.09
FIC ' 0.41
HCC [2.18
MANAGEMENT
SCS  2.87 75%
MAST [ 1.4 T72%
PL 3.2 T75%
v -0.6 72%
Fl. 0.6 75%
SCR  NA
SCE 1.8 3%
DCE 1.6 58%
MS [ 7.56 6%

25%

Bottom 25%

79% Rel.

50%

25%-50%

75%

50%-75%

507H018401 WET HOWLAND MVP-P-ET R pCTCTY TV TLTD TE HHIT HH2T HHT HHAT HHST HilT
HOWLAND-P X SHEEPSTER X GAMEDAY
H0840003300538997  Stbnr: 94461

99% RHA  DMS: 234-246

oAa:

GUSA-HA Evaluation 8/26

Storlek

Styrka
Kroppsdjup
Mjolktyp

Kors bredd
Korsluttning
Ben sidan

Ben bakifran
Kotvinkel

Ben bedémning
Fram juver
Bakjuver hojd
Bakjuver bredd
Juverligament
Juver djup
Spenplac fram
Spenplac bak

100%

Top 25%

Spenlangd

Lag
Vek

Grund
Tata revben

Smalt

Hoga barben

Rak
Tat
Lag
Lag
Svagt
Lag
Smalt
Svagt
Djup
Vid
Vid
Kort

kodnr: 9-9373
B-Casein: ATA2  K-Casein: AB

0 Dtrs/0 Herds

0.38
0.11
0.35
1.68
1.46
0.42
0.98
0.41
0.26
0.52
0.85
1.74

I 2 .02

0.46
0.12
0.59
0.69
0.47

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

Reslig

Starkt

Djup

Oppna revben
Brett

Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog
Hoég
Starkt
Hog
Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat
Lang

INDEXES
TP [ 3504
NM$ 924
HHP$ | 1139
FES 303
PRODUCTION 0 Dirs/ 0 Herds
PTAM 615
PTAP ' 56
PTAP% 0.13
PTAF 113
PTAF % |0.33
CFP 169

TYPE O0Dts/OHerds  79%Rel.

PTAT [1.44

upC [1.08

FIC [0.71

HCC [2.44
MANAGEMENT

SCS [ 2.72 76%
MAST |23 72%

PL 3.4 75%
v -0.3 72%
FI 2.0 7%
SCR NA

SCE | 1.2 3%
DCE 1.8 8%
MS  7.06 ¢

25%

Bottom 25%

ZHBGenel]

80% Rel.

50%

25%-50%

75%

50% - 75%

250H018112 BEYOND KARL LEIF-ET 1R 1P T TCTLTD TE HHTT HH2T HHST HHAT HHST HHoT

KARL X POWERSTAR X DELUXE

H0840003287659616  Stbnr: 94460  kodnr: 9-9361

99% RHA ~ DMS:

GUSA-HA Evaluation 8/26

Storlek

Styrka
Kroppsdjup
Mjolktyp

Kors bredd
Korsluttning
Ben sidan

Ben bakifran
Kotvinkel

Ben bedémning
Fram juver
Bakjuver hojd
Bakjuver bredd
Juverligament
Juver djup
Spenplac fram

100% Spenplac bak
Top 25% Spenlangd
www.hbgenet

Lag
Vek

Grund
Tata revben

Smalt

Hoéga barben

Rak
Tat
Lag
Lag
Svagt
Lag
Smalt
Svagt
Djup
Vid
Vid
Kort

oAa: 354 B-Casein: A2A2  K-Casein: AB

0 Dirs/0 Herds
|

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

-0.02
0.78
0.70
1.06
0.97
-0.74
0.53
0.53
0.32
0.73
1.18
1.86
2.30
-0.41
-0.34
0.27
-0.20
0.53

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog

Hog
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang




INDEXES

TPl
NM$
HHP$

FE$

PRODUCTION 0 Dirs/ 0 Herds

PTAM
PTAP
PTAP %
PTAF
PTAF %
CFP

TYPE 0 Dtrs/ 0 Herds

80% Rel.

1272
69
0.10
126
0.27
195

79% Rel.

PTAT |0.83
upC  0.36
FIC -0.26
HCC ' 1.18
MANAGEMENT
SCS  2.89 75%
MAST 2.1 72%
PL (2.9 74%
v -0.4 72%
Il (1.4 75%
SCR NA
SCE 1.9
DCE 2.7 8%
Ms [0

25% 50% 75%

25%- 50%

100%
BU NN op25%

Botiom 25% 50%- 75%

7H018282 SIEMERS SSI ROSEMARY TRIP-ET 18 1P T8 7C TLTD TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HH6T

ROSEMARY X SHEEPSTER X ZAZZLE
H0840003288817383  Sthnr: 94508  kodnr: 9-9408
99% RHA  DMS:  oAa:  B-Casein: A2A2  K-Casein: AB

X 0 XOX v

GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
Storlek Lag I
Styrka Vek |
Kroppsdjup Grund -
Mjolktyp Tata revben I
Kors bredd Smalt I
Korsluttning Hoéga barben |
Ben sidan Rak u
Ben bakifran Tat -
Kotvinkel Lag _—
Ben bedémning Lag |
Fram juver Svagt I
Bakjuver héjd Lag ]
Bakjuver bredd Smalt I
Juverligament Svagt |
Juver djup Djup 1
Spenplac fram Vid |
Spenplac bak Vid |
Spenlangd Kort |

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

0.95
0.45
0.41

1.15
1.38
-0.15
0.16
-0.27
0.59
-0.02
0.66
0.81

1.50
-0.25
0.06
-0.37
-0.43
0.54

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog

Hoég
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

-0.29
-0.80
-0.77
0.59
0.46
0.05
-0.35
1.00
0.63
0.78
1.20
0.91
0.94
0.10
0.92
-0.03
0.22
0.12

INDEXES
T [3ag0 I —
Nws - [H0asTEE
Hips - [TISH—
Fes [SoZ
PRODUCTION 0 Dirs/ 0 Herds  79% Rel. 29H022687 DENOVO 24386 WARDEN-ET R Tp T TY TV 1L TD TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HH6T
_— WHOOPS X MONTANA X DUFFY
PTAP |56 H0840003299122247  Sthnr: 94510 kodnr: 9-9410
PTAP%  0.05 99% RHA  DMS:  aAa:  B-Casein: ATAZ  K-Casein: AA
PTAF 92
PTAF%  0.14
CFP 148
TYPE O0Dis/OHerds  78%Rel. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
AT lo.81 Storlek Lag -
uc ooz Styrka Vek I
Fc [SSI— Kroppsdjup Srund —_—
Hee [Zoa—— MGty Téta revben =
Kors bredd Smalt |
MANAGEMENT Korsluttning Hoga barben 1
SCS 3.02 75% Ben sidan Rak |
MasT (1.9 Ben bakifran Tat |
P Mg — Kotvinkel Lag —
v ZSE—— Ben beddmning g =
fi 27— Eram juver Svagt —
SR NA Bakjuver hojd Lag I
sce g Bakjuver bredd Smalt I
oot AN v e =
v ZEE— e o o
Spenplac fram Vid |
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid |
Botlom 25% 25%-50% 50%-75% NN op25% Spenlangd Kort n
www.hbgeneti

ZHB

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog

Hoég
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang



INDEXES

TPl | 3478
NM$ | 885
HHP$ | 1094
FES 297
PRODUCTION 0 Dirs/ 0 Herds
PTAM 902
PTAP | 56
PTAP % [ 0.10
PTAF 116
PTAF % | 0.29
CFP 172

TYPE 0 Dtrs/ O Herds 79% Rel.

PTAT [1.57
unc | 0.97

FIC 10.63

Hce 71
MANAGEMENT

SCS | 2.81 76%
MAST 2.2 72%

PL 3.4 75%
v -1.8 72%
I 1.9 76%
SCR NA

SCE 1.6 63%
DCE 1.4 58k

MS | 7.12 6%

25%

Botiom 25%

80% Rel.

50%

25%- 50%

75%

50% - 75%

7H018014 S-S-I SHF HADZ STEWART-ET 1R 1P 18 TC TLTD TE HHIT HHT HHT HHAT HHST Hil6T
HADZUKI X SHEEPSTER X DELUXE

H0840003288814971
99% RHA  DMS: 246-126

<@

GUSA-HA Evaluation 8/26

Storlek

Styrka

Kroppsdjup

Mjolktyp

Kors bredd

Korsluttning

Ben sidan

Ben bakifran

Kotvinkel

Ben bedémning

Fram juver

Bakjuver hojd

Bakjuver bredd

Juverligament

Juver djup

Spenplac fram
100% Spenplac bak
Spenlangd

Top 25%

Lag
Vek

Grund
Tata revben

Smalt

Hoéga barben

Rak
Tat
Lag
Lag
Svagt
Lag
Smalt
Svagt
Djup
Vid
Vid
Kort

Sthnr: 94507 kodnr: 9-9407
oAa: 315 B-Casein: AIA2  K-Casein: AB

@

0 Dtrs/0 Herds

1.23
0.94
0.94
1.62
1.15
0.07
0.74
0.71

0.52
0.92
1.46
1.51

2.17
-0.13
0.64
0.18
-0.16
-0.55

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hoég

Hoég
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang

INDEXES
TP | 3475
NM$ | 804
HHP$ 993
FE$ 265
PRODUCTION 0 Dirs/ 0 Herds
PTAM 683
PTAP 50
PTAP % [0.10
PTAF 109
PTAF % | 0.30
CFP 159

TYPE 0 Dtrs/ O Herds 79% Rel.

PTAT [2.14
upc | 1.38
FIC [1.66
HCC  0.78
MANAGEMENT
SCS 2.83 76%
MAST | 1.5 78%
PL 2.6 75%
v -0.4 72%
FI 1.8 76%
SCR NA
SCE 1.7 3%
DCE | 1.9 58%

MS | 7.23 65%

25%

Botiom 25%

ZHBGenel]

79% Rel.

50%

25%- 50%

75%

50%- 75%

7H018205 MELON-PATCH HOP GRAHAM-ET 1 T2 T TC TV TLTD TE HHIT HHZT HH3T HHAT HHST HéT
HOLY-P X SHEEPSTER X GAMEDAY
HOUSA000145760645  Sthnr: 94504  kodnr: 99398

99% RHA ~ DMS: 234-123

GUSA-HA Evaluation 8/26

Storlek

Styrka
Kroppsdjup
Mjolktyp

Kors bredd
Korsluttning
Ben sidan

Ben bakifran
Kotvinkel

Ben bedémning
Fram juver
Bakjuver hojd
Bakjuver bredd
Juverligament

Juver djup
Spenplac fram
100% Spenplac bak
Top 25% Spenlangd
www.hbgenet

Lag
Vek

Grund
Tata revben

Smalt

Hoéga barben

Rak
Tat
Lag
Lag
Svagt
Lag
Smalt
Svagt
Djup
Vid
Vid
Kort

oAa: 324 B-Casein: A2A2  K-Casein: AB

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

0 Dirs/0 Herds

2.30
1.16
1.40
1.95
2.55
0.48
0.32
2.52
1.94
1.89
1.84
I 1.96
I 2.34
1.20
1.42
1.1
1.07
-0.10

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog

Hog
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang



BARNES

INDEXES
TP | 3470
NM$ 973
HHP$ | 1105
FE$ 298
PRODUCTION 0Dirs/ O Herds  82%Rel. 29H022124 PEN-COL BARNES-ET 1R TP TCTY TV TLTD TE HHIT HHZT HH3T HHAT HHST HHeT
PTAM 601 SHEEPSTER X GAMEDAY X LEGACY coca
PTAP 45 H0840003242815739  Stbnr: 94457  kodnr: 9-9357 Genomic.
PTAP% [0:09 99%RHA DMS:  aAa:  B-Casein:A2A2  K-Casein: AA FoeieEae
PTAF 126
PTAF % |0.38
CFP 1171
TYPE ODhs/OHerds  82%Rel. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
PTAT | 0.86 Storlek Lag = -0.18 Reslig
upC [ 1.10 Styrka Vek - -0.39 Starkt
FIC |0.60 Kroppsdjup Grund — -0.82 Djup
Hee o3 Mjolktyp Tata revben 1 -0.07 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 0.61 Brett
MANAGEMENT Korsluttning Hoga barben — 0.56 |Sluttande
scs 12.80 a0% Ben sidan Rak | -0.96 Vinklad
MAST 0.4 75% Ben bakifran Tat I 0.83 |Parallell
Y A Kotvinkel Lag I 0.89 Hog
w02 73 Ben bedémning Lag - 0.43 Hog
Fl 2.4 78% Fram juver Svagt — 1.53 Starkt
SCR  -0.5 73 Bakjuver hojd Lag — 0.78 Hég
SCE 1.5 78% Bakjuver bredd Smalt ] 1.12 Brett
DCE 2.0 7% Juverligament Svagt ] 0.11 Starkt
Juver djup Djup — 1.12 |Grund
M — Spenplac fram Vid | 0.47 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid ] 0.46 Tat
Battom 25% 25%- 50% 50%-75% Top 25% Spenlangd Kort 1 -0.05 Lang

GREENDAY

INDEXES
TPl | 3448
NM$  [892
HHP$ | 1068
FE$ 1293
PRODUCTION 0Dirs/ O Herds  79%Rel. 29H022310 PEN-COL ABS GREENDAY-ET 1 1P TCTY TV TLTD TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HHeT
piAM (1323 LODI X SHEEPSTER X GAMEDAY coce
PTAP | 61 H0840003288860627  Stbnr: 94458  kodnr: 99359 Genomie.
PTAP% | 0.06 99%RHA DMS:  oAa:  B-Casein: A2A2  K-Casein: AB Foeteeae
PTAF | 100
PTAF %  0.16
CFP 161
TYPE O0Dhs/OHerds  79%Rl. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
PIAT 141 Storlek Lag E— 1.05 Reslig
uUpC | 1.05 Styrka Vek 1 0.04 Starkt
FIC | 0.54 Kroppsdjup Grund - 0.31 Djup
Hee 155 Mjolktyp Tata revben IS 1.97 Oppna revben
Kors bredd Smalt ] 1.50 Brett
MANAGEMENT Korsluttning Hoga barben _— 0.53 Sluttande
SCS [2.77 5% Ben sidan Rak o 0.37 |Vinklad
MAST 2.4 7% Ben bakifran Tat | 0.86 Parallell
PL 3.4 75% Kotvinkel Lag - 0.34 Hég
v -0.2 72 Ben bedomning Lag  — 0.71 Hég
1.2 7% Fram juver Svagt — 0.97 |Starkt
SCR NA Bakjuver hojd Lag I 1.71 Hég
SCE 1.8 3% Bakjuver bredd Smalt I 2.20 Brett
DCE 2.4 s Juverligament Svagt - 0.40 Starkt
MS [7.02 e Juver djup Djup 0.42 Grund
Spenplac fram Vid | 0.54 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid — 0.43 Tat
Spenlangd Kort - -0.24 Lang

Bottom 25% 25%-50% 50%-75% Top 25%

T —— ZHBLenelics




HOMAGE-P

MGD: Aurora Gameday 24090-ET

INDEXES
TPl | 3448
NM$ | 889
HHP$ | 1067
FE$ 277
PRODUCTION 0 Dirs/ 0 Herds 79% Rel.
PTAM 1015
PTAP 58
PTAP % | 0.09
PTAF 97
PTAF %  0.20
CFP 155
TYPE 0 Dtrs/ O Herds 78% Rel.
PTAT ' 1.24
ubC  0.56
FIC ' 0.59
HCC  1.29
MANAGEMENT
SCS | 2.81 75%
MAST 2.9 72%
PL 4.2 T75%
v -0.8 72%
FI 2.3 75%
SCR  NA
SCE 1.7 63%
DCE 1.8 5%
MS | 7.49 63%
25% 50%

Bottom 25% 25%-50%

75%

50%-75%

100%

Top 25%

14H018371 AURORA HOMAGE-P-ET 1R PCTC Tv TV TLTD TE HHIT HHZT HH3T HHAT HHST Hi6T

HABULOUS-P X SHEEPSTER X GAMEDAY

H0840003291039883  Stbnr: 94506
99% RHA ~ DMS: 561-456

Accelerated Genetics®
v—
¢ 4

GUSA-HA Evaluation 8/26

Storlek Lag
Styrka Vek
Kroppsdjup Grund
Mjolktyp Tata revben
Kors bredd Smalt
Korsluttning Hoga barben
Ben sidan Rak
Ben bakifran Tat
Kotvinkel Lag
Ben bedéomning Lag
Fram juver Svagt
Bakjuver hdjd Lag
Bakjuver bredd Smalt
Juverligament Svagt
Juver djup Djup
Spenplac fram Vid
Spenplac bak Vid
Spenlangd Kort

kodnr: 9-9406

oAa: 234 B-Casein: ATA2  K-Casein: BB

<

0 Dtrs/0 Herds

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

1.29
0.16
0.50
1.78
1.66
0.57
1.15
0.93
0.30
0.86
0.75
0.87
1.33
0.34
0.66
0.23
0.45
0.43

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog

Hoég
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang

INDEXES

PI
NM$
HHP$
FE$

PRODUCTION 0 Dirs/ 0 Herds

3448
1032
1135
350

83% Rel.

PTAM 2295
PTAP 72
PTAP%  -0.01
PTAF 112
PTAF %  0.06
CFP 184
TYPE 0 Dtrs/ O Herds 82% Rel.
PTAT 1 0.91
ubc  0.70
FIC  -0.39
HCC 1.01
MANAGEMENT
SCS  2.84 8%
MAST (2.1 7%
PL 30 7%
v -0.7 7%
FIo-0.1 77%
SCR 4.3 8%
SCE [1.0 75%
DCE [1.5 71%
MS [ Z.51 66%
25% 50%

ZHBGenel]

Bottom 25% 25%-50%

75%

50% - 75%

100%

Top 25%

7H017680 OCD RIMBOT FIERCE-ET TR TP T TC T TV TLTD TE HHIT HH2T HT HHAT HHST Hil6T
RIMBOT X GAMEDAY X SPARTACUS
H0840003271294517  Stbnr: 94334 kodnr: 9-9346

99% RHA ~ DMS: 123-135

GUSA-HA Evaluation 8/26

Storlek Lag
Styrka Vek
Kroppsdjup Grund
Mjolktyp Tata revben
Kors bredd Smalt
Korsluttning Hoéga barben
Ben sidan Rak
Ben bakifran Tat
Kotvinkel Lag
Ben bedémning Lag
Fram juver Svagt
Bakjuver hojd Lag
Bakjuver bredd Smalt
Juverligament Svagt
Juver djup Djup
Spenplac fram Vid
Spenplac bak Vid
Spenlangd Kort

oAa: 543 B-Casein: A2A2  K-Casein: AB

=8 s XOX X o

0 Dirs/0 Herds

0.19
-0.33
-0.02

1.46

0.68
-0.40

0.35
-0.73
-0.46
-0.19

0.53

1.24

1.46
-0.33

0.29
-0.22
-0.16
-0.41

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog

Hog
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang




ALCATRAZ

INDEXES
T [Sassl——
NM$ | 882

Heps - [SESIII
e [l

PRODUCTION 0 Dtrs/ O Herds

82% Rel.

PTAM 1000
PTAP |55
PTAP % | 0.08
PTAF 125
PTAF % 1 0.31

CFP 1180

82% Rel.

TYPE 0 Ditrs/ 0 Herds

Par [ZE—
upC 0.98
FIC ' 0.54
Hee [T—
MANAGEMENT
SCS 2.95 8%
MAST 0.9 75%
PL 2.2 78%
v -2.7 7%
I 1.1 78%
sc A
SCE 1.6 8%
DCE 2.2 70%
MS  7.04 6%
25% 50% 75% 100%
Bottom 25% 25%-50% 50%-75% BORN ©p25%

BOLDNESS

7H017372 K-STAR-FS ALCATRAZ-ET TR TP TM TCTY TV TLTD TE HHTT HH2T HHST HHAT HHST HH6T

SHEEPSTER X GAMEDAY X RENEGADE
H0840003248215305  Stbnr: 94332 kodnr: 9-9344
99% RHA ~ DMS: 561-135  aAa: 432  B-Casein: A2A2

K-Casein: AA

X s XOX OX o)

GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
Storlek Lag I
Styrka Vek |
Kroppsdjup Grund -
Mjolktyp Tata revben I
Kors bredd Smalt I
Korsluttning Hoéga barben .
Ben sidan Rak I
Ben bakifran Tat |
Kotvinkel Lag —
Ben bedémning Lag I
Fram juver Svagt I
Bakjuver héjd Lag ]
Bakjuver bredd Smalt I
Juverligament Svagt I
Juver djup Djup ]
Spenplac fram Vid I
Spenplac bak Vid I
Spenlangd Kort |

0.99
0.01

0.40
2.24
1.44
0.50
0.74
0.90
0.70
0.67
1.21

1.17
1.88
0.56
0.65
0.92
0.74
-0.45

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hoég

Hoég
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang

INDEXES
T [Sas
s TS
s 00
FE$ 281
PRODUCTION 0Dirs/ O Herds  83% Rel.
PTAM 571
PTAP 42
PTAP % | 0.09
PTAF 105
PTAF % | 0.30
CFP 147

TYPE O0Dts/OHerds  82%Rel.

PTAT | 1.25
uoc S
FIC -0.68
HCC [1.16
MANAGEMENT
SCS
MAST
PL
v
FI
SCR
SCE 1.4 9%
DCE 1.6 7%
MS  6.99 67%
25% 50% 75% 100%
Botiom 25% 25%-50% 50% - 75% B0 NN Top25%

250H017346 BEYOND FELIX BOLDNESS-ET TR 1P T TC Y TV L TD TE HHIT HHT HH3T HHAT HHST HH6T

FELIX X DELUXE X BIGGELO
H0840003267428909  Stbnr: 94455  kodnr: 9-9348
99% RHA ~ DMS:

oAa: 342 B-Casein: A2A2  K-Casein: BB

SO0

GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
Storlek Lag !
Styrka Vek 1
Kroppsdjup Grund |
Mjolktyp Tata revben I
Kors bredd Smalt I
Korsluttning Hoga barben |
Ben sidan Rak I
Ben bakifran Tat |
Kotvinkel Lag |
Ben bedomning Lag u
Fram juver Svagt I
Bakjuver hojd Lag ]
Bakjuver bredd Smalt I
Juverligament Svagt |
Juver djup Djup —
Spenplac fram Vid |
Spenplac bak Vid |
Spenlangd Kort |

0.02
-0.08
-0.03

1.24

0.95

ZHB

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog

Hog
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang



INDEXES

I [ 3429
NM$ | 820
HHP$ | 1004
FE$ 275
PRODUCTION 0Dirs/ O Herds  80%Rel. 250H017842 BEYOND SSI NITRUS PUFFIN-ET T8 1o T TCTY TV TLTD TE HHTT HHZT HHST HHAT HHST HiT
PIAM 866 NITROUS X POWERSTAR X DELUXE coca
PIAP 49 H0840003284827290  Sthnr: 94327  kodnr: 9-9300 Genomic
PIAP% | 0.08 99%RHA  DMS:  oAo: 351 B-Casein: A2A2  K-Casein: AB
PTAF 107
PTAF% 0,26 0 @
CFP 156 \O
TYPE O0Drs/OHerds  79% Rel. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
PIAT 1,79 Storlek Lag - 0.36 Reslig
unc [1.26 Styrka Vek — 0.95 |Starkt
FIC 0.69 Kroppsdjup Grund  — 0.95 Djup
Hee 232 Mjolktyp Tata revben I 1.56 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 1.54 Brett
MANAGEMENT Korsluttning Hoéga barben - -0.47 |Sluttande
scs 12.80 7% Ben sidan Rak I 0.88 Vinklad
MAST 2.4 7% Ben bakifran Tat - 0.51 Parallell
PL 2.4 75% Kotvinkel Lag 0.50 Hég
W 2.1 7% Ben bedémning Lag ] 0.81 Hog
Fl 2.0 76% Fram juver Svagt I 1.31 Starkt
SR NA Bakjuver hojd Lag I 2.02 Hog
sce TG Bakjuver bredd Smalt I 2 71 Brett
DCE 1.5 % Juverligament Svagt | 0.11 Starkt
Juver djup Djup | -0.22 Grund
M - Spenplac fram Vid - 0.35 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid - 0.32 Tat
Botlon 25% 25% - 50% 50% . 75% Top 25% Spenlangd Kort — 0.42 |Lang

SANDLOT

INDEXES
TP | 3405
NM$ [958
HHP$ | 1048
FE$ | 330
PRODUCTION 0Dirs/ O Herds  82%Rel. 29H021989 BLUMENFELD SANDLOT-ET 1R 1P TCTY TV TLTD TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HHeT
FAM (746 SHEEPSTER X GAMEDAY X DECLAN cocs
PTAP |52 H0840003277639722  Stbnr: 94325  kodnr: 9-9288 Genomie.
PTAP% |0.10 99%RHA DMS:  oAa:  B-Casein: ATA2  K-Casein: AA Foeteeae
PTAF [ 121
PTAF % |0.33
CFP 173
TYPE ODhs/OHerds  81%Rl. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
PIAT | 0.88 Storlek Lag = -0.21 Reslig
UDC  0.65 Styrka Vek - -0.39 Starkt
FIC | 0.65 Kroppsdjup Grund = -0.23 Djup
Hee 1Rigs Mjolktyp Tata revben I 1.36 Oppna revben
Kors bredd Smalt | 0.75 Brett
MANAGEMENT Korsluttning Hoéga barben 1 -0.11 Sluttande
scs [2.79 9% Ben sidan Rak | -0.29 Vinklad
MAST 1.4 75% Ben bakifran Tat ] 0.89 Parallell
PL 3.0 7% Kotvinkel Lag 1 0.08 Hég
v -0.8 73 Ben bedomning Lag  — 0.50 Hog
Fl 0.7 78% Fram juver Svagt — 0.69 Starkt
SCR 0.2 43 Bakjuver hojd Lag I 0.68 Hog
SCE 1.4 6% Bakjuver bredd Smalt | 1.31 Brett
DCE 2.0 7% Juverligament Svagt 1 -0.07 |Starkt
Juver djup Djup ! 0.03 Grund
M — Spenplac fram Vid - 0.26 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid 1 0.02 Tat
Spenlangd Kort ] 0.15 Lang

Bottom 25% 25%-50% 50%-75% Top 25%

gHBGE"E" www.hbgenet )




TU BM u N Dam: Aurora Parfect 23719-ET

INDEXES
TPl | 3403
NM$ (794
HHP$ | 978
FE$ 244
PRODUCTION 0Dirs/ O Herds  83%Rel. 250H017513 AURORA TUBMAN-ET TR TP T TC TY TV TLTD TE HHIT HHIT HHST HHAT HHST HH6T
PTAM 1568 SHEEPSTER X PARFECT X RAPID coca
PIAP |54 H0840003259995104  Sthnr: 94185  kodnr: 99226 Genomic.
PTAP% 0.0 99%RHA  DMS:  oAa:  B-Casein: A2A2  K-Casein: AB Foets26
PTAF 86
PTAF%  0.08 0 ﬁ
CFP 140 L]
TYPE 0Dirs/OHerds  82%Rel. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
PIAT [1.52 Storlek Lag — 0.57 Reslig
upC | 1.09 Styrka Vek - 0.42 Starkt
Fc [1.20 Kroppsdjup Grund - 0.25 Djup
Hce [2.31 Mjolktyp Tata revben I 1.22 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 1.84 Brett
MANAGEMENT Korsluttning Hoga barben - .0.49 Sluttande
SCS 2.89 80% Ben sidan Rak | 0.90 Vinklad
MAST 2.0 75% Ben bakifran Tat I 1.92 Parallell
PL 3.9 8% Kotvinkel Lag — 0.89 Hog
v 1.6 7% Ben bedémning Lag — 1.08 Hog
Fo2.2 Fram juver Svagt — 1.39 Starkt
SCR -1.6 9% Bakjuver hojd Lag I 1.40 Hog
SCE 1.5 % Bakjuver bredd Smalt I 1.81 Brett
pce [ i Juverligament Svagt | 0.16 Starkt
Ms [7:50 4% Juver djup Djup — 0.66 Grund
Spenplac fram Vid | 0.34 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid = 0.22 Tat
Spenlangd Kort 1 0.04 Lang

Bottom 25% 25%-50% 50%-75% Top 25%

PALOMA

INDEXES
TP | 3388
NM$ | 863
HHP$  [996.
FE$ 279
PRODUCTION 0Dirs/ OHerds  82%Rel. 29H021810 BOMAZ PALOMA-ET 7P TCTY TV TLTD TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HHeT
PTAM 709 SHEEPSTER X GAMEDAY X TOPSHOT coca
PTAP |52 H0840003277651190  Stbnr: 94298  kodnr: 99286 Genamic
PTAP% [0.11 99%RHA DMS:  oAa:  B-Casein: A2A2  K-Casein: AB foeteee
PTAF 103
PTAF % | 0.27
CFP 155
TYPE O0Dis/OHerds  81%Rel. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
PIAT | 1.11 Storlek Lag = 0.21 Reslig
unc [0.79 Styrka Vek - 0.21 'Starkt
FIC |0.40 Kroppsdjup Grund I -0.04 Djup
Hee W73 Mjolktyp Tata revben I 0.69 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 1.41 Brett
MANAGEMENT Korsluttning ~ Héga barben  — 0.48 Sluttande
SCS 2,99 79% Ben sidan Rak | -0.84 Vinklad
MAST  -0.3 75% Ben bakifrén Tat — 0.66 Parallell
PL 3.2 7% Kotvinkel Lag 0.54 Hég
W 0.3 73 Ben bedomning Lag - 0.36 Hog
Flo 2.4 78 Fram juver Svagt — 0.83 'Starkt
SCR 0.8 0% Bakjuver hojd Lag I 0.77 Hog
SCE 1.4 0% Bakjuver bredd Smalt I 1.71 Brett
DCE 1.8 70% Juverligament Svagt - 0.33 'Starkt
MS | 7.14 6% Juver djup Djup - 0.20 Grund
Spenplac fram Vid ] 0.53 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid ] 0.60 Tat
Spenlangd Kort | -0.48 Lang

Botiom 25% 25%- 50% 50%- 75% Top 25%

www.hbgenet E\’HBGEHETI




GOTCHA

INDEXES
TPl 3385
NM$ | 699
HHPS 947
FE$ 221
PRODUCTION 0Dirs/ O Herds ~ 80% Rel. 94H022465 LARS-ACRES KARL GOTCHA-ET TR TCTY TV TLTD TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HHéT
— KARL X MOONSHINER X RENEGADE coct
PTAP 50 H0840003270391761  Stbnr: 94502  kodnr: 9-9393 Genomic
PTAP% | 0.06 99%RHA DMS:  oAa:  B-Casein: AIA2  K-Casein: AB Foeee
PTAF 76
PTAF %  0.12
CFP 126
TYPE O0Dhs/OHerds  80%Rel. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
Par (205 — Soriek LiE S 139 Reslis
e [1.00 Styrka Vek — 1.01 Starkt
RO _ Kroppsdjup Grund — 0.78 l?jup
HCC _ Mjolktyp Tata revben I 0.84 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 0.82 Brett
MANAGEMENT Korsluttning Hoga barben - -0.47 Sluttande
SCS 2.70 76% Ben sidan Rak  — 0.48 Vinklad
MAST [1.8 734 Ben bakifran Tat I 1.01 Parallell
L 30 Kotvinkel Lag ] 1.16 Hog
W -2.0 73% Ben bedomning Lag I 1.52 Hog
0 2.8 Fram juver Svagt I 1.71 Starkt
SR NA Bakjuver hojd Lag I 1.54 Hog
SCE (1.5 Bakjuver bredd Smalt I 1.51 Brett
DCE 1.9 5% Juverligament Svagt | 0.38 Starkt
Juver djup Djup I 1.17 |Grund
NS Spenplac fram Vid ] 0.49 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid I 0.62 Tat
Botom 25% 25% -50% 50% . 75% TR Spenlangd Kort u 0.18 |Lang

RALLY

INDEXES
TP 3384
NM$ | 749
HHP$ | 845
FE$ 237
PRODUCTION 0Dirs/ O Herds  81%Rel. 7H018192 OAKFIELD HOLY-P RALLY-ET T 1P TM TCTY TV TLTD TE HHTT HHZT HH3T HHAT HHST HiGT
——— HOLY-P X CAPTAIN X COFFEE cocs
PTAP 44 H0840003293804421  Stbnr: 94459 kodnr: 9-9360 Seromic.
PIAP% 0,02 99% RHA  DMS:126-246  aha:  B-Casein: A2A2  K-Casein: AB
PTAF 92
600
CFP 136
TYPE O0Dhs/OHerds  80%Rel. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
PTAT _ Storlek Lag I 2.52 Reslig
uoc [EEE——— Styrks Yok = 071 jStarke
Aic IS PP e ——7 55 O
HCC  -0.35 Mjolktyp Téata revben I 2.90 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 3.15 Brett
MANAGEMENT Korsluttning ~ Hbga béarben - -0.32 Sluttande
SCS 1 2.91 7% Ben sidan Rak I 1.17 |Vinklad
MAST (1.9 7% Ben bakifran Tat I 1.66 Parallell
PL (2.8 7% Kotvinkel Lag | 1.61 Hog
w02 1% Ben bedémning Lag I 1.66 Hog
1.2 Fram juver Svagt I 2. 12 Starkt
SR NA Bakjuver hojd Lag I 2.61 HOg
SCE 1.8 3% Bakjuver bredd Smalt I 2 97 Brett
DCE 1.8 7% Juverligament Svagt  — 1.47 Starkt
Juver djup Djup I 2.10 Grund
M Spenplac fram Vid | 1.33 |Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid I 1.29 |Tat
Boflom 25% 25%-50% 50%-75% B0 op25% Spenléangd Kort - -0.28 Lang
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Genomtestade Tjurar

' entifiktion | Hérstamning Wik | Sikerhet% | Proten |
ABS 029H022460 LOTTERY Juckpot x Sheepster x Gameday 94509 9-9409 3525 1043 945 79 55 131 186
ABS 029H022402  GALACTIC Hierarchy x Sheepster x Gameday 94503 99394 3521 995 849 79 55 124 179
Wws 007H018401 MVP-P Howland-P x Sheepster x Gameday 94461 9-9373 3507 988 1022 79 64 121 185
WWS 250H018112 LEIF Karl x Powerstar x Deluxe 94460 99361 3504 924 615 80 56 113 169
WwWs 007H018282 TRIP Rosemary x Sheepster x Zazzle 94508 9-9408 3482 956 1272 80 69 126 195
ABS 029H022687  WARDEN Whoops x Montana x Duffy 94510 99410 3480 1045 1266 79 56 92 148
Wws 007H018014 STEWART Hadzuki x Sheepster x Deluxe 94507 9-9407 3478 885 902 80 56 116 172
WWS 007H018205  GRAHAM Holy-P x Sheepster x Gameday 94504 99398 3475 804 683 79 50 109 159
ABS 029H022124 BARNES Sheepster x Gameday x Legacy 94457 9-9357 3470 973 601 82 45 126 17
ABS 029H022310  GREENDAY Lodi x Sheepster x Gameday 94458 99359 3448 892 1323 79 61 100 161
Wws 014H018371 HOMAGE-P Habulous-P x Sheepster x Gameday 94506 9-9406 3448 889 1015 79 58 97 155
Wws 007H017680 FIERCE Rimbot x Gameday x Spartacus 94334 99346 3448 1032 2295 83 72 112 184
WwWs 007H017372 ALCATRAZ Sheepster x Gameday x Renegade 94332 99344 3438 882 1000 82 55 125 180
WWS 2500017346  BOLDNESS Felix x Deluxe x Biggelo 94455 99348 3431 975 57 83 42 105 147
Wws 250H017842 PUFFIN Nitrous x Powerstar x Deluxe 94327 9-9300 3429 820 866 80 49 107 156
ABS 029H021989  SANDLOT Sheepster x Gameday x Declan 94325 99288 3405 958 746 82 52 121 173
Wws 250H017513 TUBMAN Sheepster x Parfect x Rapid 94185 9-9226 3403 7% 1568 83 54 86 140
ABS 029H021810 PALOMA Sheepster x Gameday x Topshot 94298 99286 3388 863 709 82 52 103 155
ABS 094H022465 GOTCHA Karl x Moonshiner x Renegade 94502 9-9393 3385 699 1022 80 50 76 126
WWS  007H018192 RALLY Holy-P x Captain x Coffee 94459 99360 3384 749 1194 81 44 92 136
Wws 007H017858 BELLIS Hipster x Figaro x Deluxe 94328 9-9301 3378 821 754 80 43 88 131
ABS 029H021668 BILLINGS Montana x Duffy x Guzman 94456 99358 3350 943 1463 81 57 98 155
Wws 007H017952 MICKAEL-P Allgone x Frampton x Deluxe 94333 9-9345 3332 642 970 80 | 100 141
WWS  250H017298  HABULOUS-P Hayk x Parfect x Luster-P 94294 99271 3304 562 670 82 46 59 105
Wws 007H017106 HADZUKI Hayk x Crusher x Lionel 94186 9-9259 3265 700 285 81 33 85 118
WWS 250H017641 BRUMBY Recharge x Holysmokes x Granada 94297 99274 3265 678 505 83 49 83 132
Wws 250H018208 BEEGONE-PP Howland-P x Remover PP x Spot Lite 94462 9-9374 3245 689 679 79 51 93 144
Wws 2504018217 ATHENS-RED Hard Rock x Powerstar x Trumpet 94463 99375 3226 603 664 79 43 68 m
Wws 250H017791 BURDETT Sundance x Parfect x Rapid 94329 9-9302 3079 613 477 82 30 70 100

Avkommebedémda Tjurar

- ahaton | Nem L W s ek TS Wk S mm

007H0l6644 | RIMBOT Rix x Sheldon xTahiti 94542 9941 347 1156 2513
WWS 2501016420  BOATSHOW Gameday x Jurassic x Yoda 93800 9-8791 3384 822 559 98 44 115 159
WwWs 014H015179 TROOPER Renegade x Legendary x Josuper 93926 99096 3343 651 666 99 51 88 139
WWS 250H016074 FIGARO Parfect x Coffee x Burley 93918 99026 3240 582 1180 99 4 78 19
Wws 007H016295 HAS IT ALL Parfect x Doc x Jedi 93604 9-8685 3239 3 m 99 51 53 110
WWS 2501015955  HARMONY Parfect x Positive x Delta 93518 9-8654 3200 470 1439 99 53 75 128
WwWs 007H014454 LIONEL Frazzled x Montross x Supersire 93513 9-8604 3145 760 2566 99 65 107 172
WWS 007HO16116 HARDY Parfect x Alvarez x Doc 93608 9-8695 3033 193 595 97 32 43 75
WwWs 007H016105 COMBINATION Logistics x Doc x Montross 93759 9-8778 3012 179 1056 96 36 45 81

Kottras Tjurar

Kottras Identifikation Hiirstamning Kodnr Pris ke ‘ Pris sexad
Angus 929XB1085 NUERA T14 Payweight 1682 x Waylon W34 700820 7-1984 390
Angus 029AN2238 HOMEPLACE G A R Home Town x K CF Bennett Absolute 701276 72222 120
Angus T14AN855 MAMBA EZAR Gettysburg 1061 x GB Fireball 672 701293 7-2236 150 390
Charolais 009CH8317 FREE RIDE HC Free Range 4201 x HC Leader 8205 701148 7-2210 180
Hereford 829HP0960 FERGUSON Vexour 1 Palmer x Dendor 1 Ledley 701166 71N 120
Hereford 829HP0968  REDFORD Injemira Robert Redford Q287 x Wirruna Peace P198 700755 71960 110
Limosin 029LM0108 ONSLOW Mereside Leo x Kaprico Eravelle 700490 7-1831 150 390
Simmental 829SM0519  METEOR Auroch Dueter x Sneumgaard Imperator 700848 9-8221 120
Sim-Angus 829XB0145 NUERAO145 Profit Driven x Nuera T14 Nana 701038 7-2110 150
Wagyu 009KB3 HARU Nakagishhiro x Studhiko417 700970 7-2066 210
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Protein% Fett% Siikerhet% JUVER Kalvning F Celltal M; hastig Pris ke Pris sexad Svensk ID

0.09 0.34 1.05 78 1.00 0.01 1.09 12 2.88 38 24 131 610 | 800017-1974-25
0.10 0.33 0.90 78 0.38 1.05 213 13 292 44 27 1.26 390 800017-1904-25
0.11 0.29 1.37 78 1.09 0.41 218 18 2.87 32 0.6 1.56 610  800017-1820-25
0.13 0.33 1.44 19 1.08 0.71 2.44 12 277 34 20 7.06 290 570  800017-1762-24
0.10 0.27 0.83 79 0.36 £0.26 1.18 1.9 2.89 29 14 730 280 550 | 800017-1972-25
0.05 0.14 0.81 78 0.97 0.95 2.04 12 3.02 48 27 1.64 290 800017-1975-25
0.10 0.29 1.57 79 0.97 0.63 171 1.6 281 34 1.9 112 270 510 | 800017-1971-24
0.10 0.30 214 19 1.38 1.66 0.78 1.7 2.83 26 1.8 123 290 570  800017-1926-24
0.09 0.38 0.86 82 1.10 0.60 1.93 15 2.80 47 24 122 0.5 290 590 | 800017-1736-23
0.06 0.16 1.4 79 1.05 0.54 1.55 1.8 211 34 12 112 310 590  800017-1739-24
0.09 0.2 1.4 78 0.56 0.59 1.29 1.7 281 42 23 749 280 570 | 800017-1964-25
-0.01 0.06 0.91 82 0.7 039 1.01 1 2.84 31 0.1 751 43 260 510  800017-1691-23
0.08 031 1.78 82 0.98 0.54 1.61 1.6 2.95 22 11 7.04 24 310 530 | 800017-1686-23
0.09 0.3 1.25 82 1.38 -0.68 1.16 14 2.66 44 23 6.99 25 280 560  800017-1696-23
0.08 0.26 1.79 79 1.26 0.69 232 11 2.80 24 20 701 240 480 | 800017-1491-24
0.10 0.33 0.88 8] 0.65 0.65 1.86 14 219 3.0 0.7 1.36 0.2 290 550  800017-1355-23
0.01 0.08 1.52 82 1.09 1.20 231 15 2.89 39 22 750 -1.6 350 590  800017-1093-23
0.11 0.27 11 81 0.79 0.40 1.73 14 2.99 32 24 114 0.8 260 490 800017-1343-23
0.06 0.12 2.05 80 1.09 118 1.80 15 270 31 28 1.2 290 800017-1880-24
0.02 0.16 249 80 1.88 1.19 0.35 1.8 291 28 12 6.94 270 570  800017-1762-24
0.07 0.21 1.47 79 1.35 0.55 1.74 0.9 2.68 4.0 22 6.90 1.7 220 470 | 800017-1493-24
0.03 0.14 0.71 79 0.71 -0.09 1.29 1.0 3.04 32 15 120 0.6 440 800017-1738-23
0.03 0.22 229 79 2.04 1.09 0.98 15 276 13 0.2 1.26 0.2 270 510 | 800017-1687-24
0.09 0.12 2.08 81 1.16 12 0.82 1.9 2.74 3.6 23 128 0.2 250 440 800017-1277-23
0.09 0.28 11 80 1.10 0.60 1.92 13 270 32 21 6.81 190 420 | 800017-1202-22
0.12 0.23 0.82 82 0.23 0.07 1.4 1.7 2.86 32 3.0 6.90 11 190 420 800017-1280-24
0.11 0.24 1.26 79 1.22 0.09 212 20 2.90 12 0.2 750 270 510 | 800017-1822-24
0.08 0.15 1.39 19 0.59 0.68 1.66 14 219 32 21 701 270 490 800017-1823-25
0.05 0.19 1.22 81 0.90 0.55 1.38 15 3.00 28 1.0 1.2 190 390 | 800017-1495-24

Protein% Fett% TYP Siikerhet% JUVER Kalvning F Celltal M;j hastig Pris kr Pris sexad Svensk ID

’ -0.03 0.00 0.25 93 0.32 £0.70 .32 1.0 2.66 43 0.2 AL 0.5 320 620 | 800017-1692-22
’ 0.10 0.34 1.22 86 1.22 0.18 1.33 1.7 2.63 25 1.6 122 1.5 230 470 800017-0033-21
’ 0.11 0.22 1.10 98 0.69 1.69 2.44 1.7 3.03 31 32 122 0.9 260 490 | 800017-472-19

’ 0.01 0.11 1.77 99 1.46 1.63 1.97 1.4 2.90 1.4 1.2 709 0.3 220 440  800017-229-21

’ -0.05 .13 2.74 97 1.73 2.24 1.53 1.5 297 0.6 0.3 6.87 0.3 260 520 | 800007-9492-11
’ 0.02 0.06 210 98 1.50 1.28 0.63 2.0 2.99 {01 04 1.35 1.9 420  800007-9326-20
’ -0.07 0.00 0.09 99 0.7 -1.27 0.46 1.7 292 0.5 0.5 717 0.3 220 440 | 800007-9188-17
’ 0.05 0.07 271 96 1.88 21 -0.02 1.8 2.81 0.6 0.9 717 1.9 220 490  800007-9525-21
’ 0.01 0.01 248 93 1.87 215 1.09 31 3.25 08 0.6 7.61 150 360 | 800007-9951-21

Products sold by Waorld Wide Sires, Ltd. or its offiiates to a buyer shall not be used other than as authorized by the ferms and conditions in the sales invice. Each
conventionally processed semen straw (not sex sorted) shall be used only for inseminafion of o female bovine. ALL OTHER USES OF BOVINE SEMEN FROM SELECT “GForce, “GForce+, “Showcase, and "Elite Sexed Fertility
SIRES INC. AND ITS AFFILIATES ARE STRICTLY PROHIBITED WITHOUT THE PRIOR WRITTEN CONSENT OF SELECT SIRES INC. INCLUDING (WITHOUT LIMITATION) § 5"’ are trademarks of Select Sires Inc

GENOTYPING, SEQUENCING, CLONING, GENETIC ANALYSIS, GENETIC MANIPULATION OR FOR RESEARCH. World Wide Sies, Ltd., Select Sires Inc., its member .

cooperatives, ifs agents or employees cannot and do not guarantee the concepfion rate, gender, quality or productivity to be obtained in connection with the use of its

products or recommended techniques. It makes no warranties of any kind whatsoever, expressed or implied, which extend beyond the description of ifs products and °FeedPRO, “RobotPRO, "MasitisResitantPRO,
hereby disclaims all warranties of merchantability and fifness for a particular purpose. In the unlikely event that any of our products shall be proven fo be defective, ‘ o s o . .

damages resulfing from their use shall exclude consequential damages and be limited to the purchase price of the product. !‘ [ FertilityPRO and GrafzmgPRO are registered
Limitaions and Conditions of Sale: gender SELECTED semen shall be used only for the single insemination of one female bovine during single ovulation with the infent trademarks of Select Sires Inc.

to produce a single offspring unless speically approved on an individual customer bosis by Sexing Technologies (ST) in witing. ST agrees, however, that Select

Sires' customers may use 4,000,000 concentrafion straws for superovulation of IVF so long as the service provider or the end-user is authorized for such use under s < ’ ™
an independent cense (other han fiscgreement) by XY. AS A CONDITION OF PURCHASING gender SELECTED SEMEN, THE PURCHASER AGREES THAT gender All gender SELECTED semen is processed using Ultraplus™ technology. Ultraplus

SELECTED SEMEN WILL NOT BE REVERSE SORTED OR RESORTED UNLESS SPECIFICALLY PERMITTED, IN ADVANCE, ON A CASE-BY-CASE BASIS BY SELECT SIRES INC. is a trademark of STGen LLC. "gender SELECTED semen is a trademark of Select
IN WRITING. AWl other uses of gender SELECTED semen from Select Sires Inc. and its offiiates are sfictly prohibited without the prior written consent of Select Sires Sires Inc.

Inc. including (without imitafion) genotyping, sequencing, cloning, genefic analysis, genetic manipulation or for research. Select Sires infends to monitor the use of

gender SELECTED semen and vigorously enforce these restrctions on use.

Accelerated Genetics*
GENERVATIONS g 4
y 4
A

@Select Sires, “Genervations and ®Accelerated Genefics are registered frademarks of Select Sires Inc.
Herd Health Proft Dollors (HHPS®) is o trademark of Select Sires Inc.
®Total Performance Index s o registered trodemark of Holstein Association USA.

ZHB
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BELLIS

Dam: Beyond Fgaro 26006 5421-ET

INDEXES

TPl
NM$
HHP$

FE$

PRODUCTION 0 Dirs/ 0 Herds

PTAM
PTAP
PTAP %
PTAF
PTAF %
CFP

TYPE 0 Dtrs/ 0 Herds

821

243
80% Rel.

754
43
0.07
88
0.21
131

79% Rel.

P A7
voc [ESSE—
FIC 1 0.55
Hee IZA——
MANAGEMENT
scs (28—
wsT A
Pl
v =11 73%
A 22—
sck [ HZNT——
sce [OSNGE——
oce S
MS 1 6.90 %
25% 50% 75% 100%
Botiom 25% 25%- 50% 50%- 75% BU NN op25%

7H017858 BEYOND HIPSTER BELLIS-ET 18 1P 18 TC TY TV TL D TE HHIT HHZI HH3T HHAT HHST HHeT

HIPSTER X FIGARO X DELUXE
H0840003285492604  Stbnr: 94328  kodnr: 9-9301
99% RHA  DMS: 126-561  aAa: 321  B-Casein: AIA2  K-Casein: AB

==X 0 XQ XX %)

GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
Storlek Lag I 1.14
Styrka Vek | 0.61
Kroppsdjup Grund . 0.50
Mjolktyp Tata revben I 1.03
Kors bredd Smalt I 0.72
Korsluttning Hoéga barben | -0.55
Ben sidan Rak I 0.85
Ben bakifran Tat I 0.72
Kotvinkel Lag I 1.23
Ben bedémning Lag I 0.75
Fram juver Svagt I 2 .04
Bakjuver héjd Lag I 1.92
Bakjuver bredd Smalt | 1.56
Juverligament Svagt 1 -0.05
Juver djup Djup I 1.69
Spenplac fram Vid ] 0.10
Spenplac bak Vid | -0.14
Spenlangd Kort 1 0.04

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hoég

Hoég
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang

INDEXES

TPl
NM$
HHP$

FE$

PRODUCTION 0 Dirs/ 0 Herds

PTAM
PTAP
PTAP %
PTAF
PTAF %
CFP

TYPE 0 Dtrs/ O Herds

924

81% Rel.

1463
57
0.03
98
0.14
155

79% Rel.

PTAT  0.71
upC  0.71
FIC -0.09
HCC | 1.29
MANAGEMENT
SCS  3.04 78%
MAST  -1.6 73%
PL 3.2 76%
v 0.2 73%
FI' 1.5 76%
SCR -0.6 5%
sce IO
pce [T
MS | 7.20 65%
25% 50% 75% 100%
Botiom 25% 25%-50% 50% - 75% B0 NN Top25%

14

29H021668 DENOVO 22123 BILLINGS-ET TR 1 TCTY TVTLTD TE HHIT HH2T HHST HHAT HHST HHeT

MONTANA X DUFFY X GUZMAN
H0840003275375277  Stbnr: 94456 kodnr: 9-9358
99% RHA  DMS:  oAa:  B-Casein: A1A2  K-Casein: BB

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
Storlek Lag ! 0.02
Styrka Vek | -0.31
Kroppsdjup Grund 1 -0.05
Mjolktyp Tata revben ] 1.33
Kors bredd Smalt I 0.70
Korsluttning Hoga barben - -0.28
Ben sidan Rak m 0.24
Ben bakifran Tat | -0.12
Kotvinkel Lag | -0.04
Ben bedomning Lag 1 -0.07
Fram juver Svagt - 0.23
Bakjuver hojd Lag I 1.15
Bakjuver bredd Smalt I 1.92
Juverligament Svagt _ 0.51
Juver djup Djup | -0.55
Spenplac fram Vid | 0.37
Spenplac bak Vid I 0.67
Spenlangd Kort | -0.62

ZHB

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog

Hog
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang




INDEXES

B
NM$ 642
HHP$ | 804
FE$ 228
PRODUCTION 0 Dirs/ 0 Herds  80% el 7HO17952 S-S-1 SIEMERS MICKAEL-P-ET TR pCTM TC TV TV TL D TE HHIT HHZT HH3T HHAT HHST HiéT
— ALLGONE-PP X FRAMPTON X DELUXE cocs
- H0840003284828772  Stbnr: 94333 kodnr: 9-9345 Genomic
PIAP%  0.03 99%RHA DMS:246-126  oAa: 315 B-Casein: A2A2  K-Casein: AB
PTAF 100 =
<000
CFP 141 o
TYPE ODirs/OHerds  79%Rel. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
g Storiek Lie 156 Resli
unc (2o ——— Syrka vex — 1.21 Starie
AC s Kroppsdiup Srund —— 3 2luP
HCC  0.98 Mjolktyp Tata revben I 1.57 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 1.93 Brett
MANAGEMENT Korsluttning ~ Hoga barben | -0.11 Sluttande
5CS _ Ben sidan Rak | 0.42 Vinklad
MAST _ Ben bakifran Tat I 1.19 |Parallell
1.3 % Kotvinkel Lag I 1.46 Hog
W -2.3 72 Ben bedémning Lag I 1.41 Hog
02 7 Fram juver Svagt I 230 Starkt
SR 02 70 Bakjuver héjd Lag I 2.76 HOg
SCE 15 & Bakjuver bredd Smalt I 3.13 Brett
ocE 118 e Juverligament Svagt | 1.55 |Starkt
Juver djup Djup I 1.52 |Grund
MS _ Spenplac fram Vid ] 1.38 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid ] 1.61 Tat
Spenlangd Kort | -0.65 Lang

Battom 25% 25% - 50% 50%- 75% BN op2s%

HABULOUS-P
INDEXES
TP [ 3304
NM$ 562
HHP$ | 818
FES 156 MGD: Siemers Lstr Hanan 33317-ET
PRODUCTION 0 Dirs/ 0 Herds  82% el 250H017298 SIEMERS HABULOUS-P-ET 1R pCTMTCTY TV TLTD TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HHeT
_— HAYK X PARFECT X LUSTER-P | cocs
e BB H0840003257574731  Sthnr: 94294  kodnr: 9-9271 Genoric
PAP%  [0.09 99%RHA  DMS: 561135 aho: 321  B-Casein: A2A2  K-Casein: BB
PTAF 59
PTAF %  0.12
CFP 105
TYPE ODhs/OHerds  81%Rl. GUSA-HA Evalvation 8/26 0 Dirs/0 Herds
PTAT _ Storlek Lag I 2.21 Reslig
e 116 Styrka Vek I 1.37 Starkt
Ac 20— xroppsdiup srund - e le1 0P
HeC  0.82 Mjolktyp Tata revben IS 1.72 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 2 .83 Brett
MANAGEMENT Korsluttning Hoga barben I 0.02 Sluttande
scs _ Ben sidan Rak I 2 .05 Vinklad
MAST _ Ben bakifran Tat I 1.76 Parallell
pL _ Kotvinkel Lag I 0.82 | Hog
WL s Ben bedomning Lag I 1.68 HOg
i _ Fram juver Svagt I 1.74 Starkt
SR 0.2 Bakjuver hojd Lag I 1.98 Hog
SCE 1.9 o Bakjuver bredd Smalt I 2.18 Brett
DCE _ Juverligament Svagt I 1.08 Starkt
Ms _ Juver djup Djup I 0.97 Grund
Spenplac fram Vid I 0.72 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid I 1.15 Tat
Botom 25% 25%50% 50%-75% BORE op2s% Spenléngd Kort — 1.09 Léng

EHB www.hbgenetics.com 15




INDEXES

TPl 3265
NM$ | 678
HHP$ 925
FE$ 218
PRODUCTION 0Dirs/ O Herds  83%Rel. 7HO017106 T-SPRUCE HAYK HADZUKI-ET TR Tp T8 TC TV TV TLTD TE HHIT HHQT HHST HHAT HHST Hil6T
PIAM 505 HAYK X CRUSHER X LIONEL 3 coca
PTAP |49 H0840003260815041  Stbnr: 94186  kodnr: 9-9259 Geromie.
PIAP% 0,12 99%RHA  DMS:234-345  oho: 342 B-Casein: AIA2  K-Casein: BB
PTAF 83 -
PTAF% |0.23 ﬁ},
CFP 132
TYPE ODhs/OHerds  82%Rel. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
PTAT | 0.82 Storlek Lag E— 1.17 Reslig
UpC  0.23 Styrka Vek I 1.37 Starkt
FIC  0.07 Kroppsdjup Grund — 1.04 Djup
Hee [1.2a Mjolktyp Tata revben _— 0.53 | Oppna revben
Kors bredd Smalt I 0.93 Brett
MANAGEMENT Korsluttning Hoga barben - -0.48 Sluttande
SCS | 2.86 19% Ben sidan Rak  — 0.61 |Vinklad
MAST 1.3 7% Ben bakifran Tat | -0.11 Parallell
PL 3.2 7% Kotvinkel Lag u 0.13 Hég
W 0.3 7% Ben bedémning Lag - 0.46 Hog
Fl 3.0 8% Fram juver Svagt — 0.92 |Starkt
scR 11 Bakjuver hojd Lag ] 0.93 Hég
SCE 1.7 9% Bakjuver bredd Smalt ] 1.20 Brett
DCE 2.0 70% Juverligament Svagt | | -0.67 Starkt
Juver djup Djup 1 0.07 |Grund
M Spenplac fram Vid | -0.59 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid | -0.70 Tat
Boton 25% 25% -50% 50% . 75% Top 25% Spenlangd Kort — 1.02 Lang

BRUMBY

INDEXES
TPl | 3265
NM$ | 700
HHP$ | 818
FE$ 201
PRODUCTION 0Dirs/ OHerds  81%Rel. 250H017641 S-S-1 RECHARGE BRUMBY-ET 1R 1P T84 TC TLTD TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HHeT
FAM 285 RECHARGE X HOLYSMOKES X GRANADA cocs
PTAP 33 H0840003283492183  Stbnr: 94297  kodnr: 9-9274 Genomie.
PTAP % [0.09 99%RHA  DMS:  oAa:  B-Casein: ATA2  K-Casein: BE foeteee
PTAF 85
PTAF % |0.28 0
CFP 118
TYPE O0Dis/OHerds  80%Rel. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
PIAT | 1.11 Storlek Lag  — 0.64 Reslig
upc 1.10 Styrka Vek u 0.17 |Starkt
fIC | 0.60 Kroppsdjup Grund 1 -0.09 I?jup
Hee o2 Mjolktyp Tata revben | -0.12 Oppna revben
Kors bredd Smalt | 0.71 Brett
MANAGEMENT Korsluttning ~ Héga barben - 0.31 Sluttande
SCS 2,70 78% Ben sidan Rak 0.56 |Vinklad
MAST [2.0 73% Ben bakifrén Tat o 0.48 |Parallell
PL 3.2 7% Kotvinkel Lag 0.62 Hég
W 0.8 7% Ben bedomning Lag — 0.77 Hog
2.1 7% Fram juver Svagt I 1.40 Starkt
SR NA Bakjuver hojd Lag IS 1.84 Hog
sce 1.3 Bakjuver bredd Smalt ] 0.95 Brett
DCE [1.6 6% Juverligament Svagt - -0.27 starkt
, Juver djup Djup I 1.62 | Grund
M SR Spenplac fram Vid | -0.11 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid - -0.36 Tat
Spenlangd Kort _— 0.57 Lang

Botiom 25% 25%- 50% 50%- 75% Top 25%

16 www.hbgenet ZHBLenelics




BEEGONE-PP

INDEXES
TP | 3245
NM$ | 689
HHP$ | 818
FE$ 247
PRODUCTION 0Dirs/ O Herds  79%Rel. 250H018208 PENN-ENGLAND BEEGONE-PP-ET TR PP 184 TC TLTD TE HHIT HHaT HH3T HHAT HHST HHeT
PIAM 679 HOWLAND-P X REMOVER PP X SPOT LITE coce
PTAP 51 H0840003286883765  Stbnr: 94462  kodnr: 9-9374 Genomic.
PTAP% [OL10 99%RHA  DMS: 561456 oha: 234 B-Casein: A2A2  K-Casein: BB
PTAF 93
PTAF% | 0.24 0
CFP 144
TYPE O0Drs/OHerds  79% Rel. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
PIAT | 1.26 Storlek Lag — 0.72 Reslig
upc [1.22 Styrka Vek ] 0.63 Starkt
FIC 0.09 Kroppsdjup Grund  — 0.60 Djup
Hee 22 Mjolktyp Tata revben I 0.81 | Oppna revben
Kors bredd Smalt I 0.85 Brett
MANAGEMENT Korsluttning Hoga barben - -0.26 Sluttande
SCS 2,90 75% Ben sidan Rak  — 0.70 Vinklad
MAST  -0.8 72% Ben bakifran Tat ] 0.15 |Parallell
PL 1.2 7% Kotvinkel Lag 0.51 Hég
W 0.0 7% Ben bedémning Lag - 0.26 Hog
FIl -0.2 75% Fram juver Svagt I 1.23 Starkt
SR NA Bakjuver hojd Lag I 1.96 HOg
SCE 2.0 3% Bakjuver bredd Smalt I 1.75 Brett
DCE 2.0 s8% Juverligament Svagt — 0.68 Starkt
Juver djup Djup ] 0.72 Grund
M — Spenplac fram Vid | 0.47 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid - 0.36 Tat
Balom 25% 25%.50% 50% - 75% Top 25% Spenlangd Kort - 0.32 Lang

INDEXES
TP 3226
NM$ 603
HHP$ 819
FE$ 179
PRODUCTION 0Dirs/ OHerds  79% Rel. 250H018217 APRILDAY HROK ATHENS-RED-ET 1o 18 7C TV TV TLTD TE HHIT HHaT HH3T HHAT HHST HH6T
PIAM 664 HARD ROCK*RC X POWERSTAR X TRUMPET-RED coce
PTAP 43 H0840003291062933  Stbnr: 94463  kodnr: 99375 Coneme
PIAP% | 0.08 99%RHA  DMS:  oho: 651  B-Casein: A2A2  K-Casein: BB
PTAF 68
PTAF% | 0.15 0 9
CFP 111 U
TYPE O0Dhs/OHerds  79%Rl. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
PTIAT [1.39 Storlek Lag I 1.42 Reslig
unC  0.59 Styrka Vek — 1.25 |Starkt
fIC | 0.68 Kroppsdjup Grund | 0.96 I?jup
Hce 168 Mjolktyp Tata revben o 0.37 Oppna revben
Kors bredd Smalt | 1.19 Brett
MANAGEMENT Korsluttning Hoga barben - 0.45 |Sluttande
scs [2.79 5% Ben sidan Rak | 0.29 Vinklad
MAST 2.0 7% Ben bakifran Tat I 0.75 Parallell
PL 3.2 75% Kotvinkel Lag — 0.94 Hog
W -0.1 72 Ben bedémning Lag — 0.98 Hog
Flo 2.0 7% Fram juver Svagt I 1.43 Starkt
SCR NA Bakjuver hojd Lag ] 1.29 Hoég
SCE 1.4 &% Bakjuver bredd Smalt I 1.13 Brett
DCE [1.6 % Juverligament Svagt | -0.60 Starkt
MS  7.01 6% Juver djup Djup — 0.89 Grund
Spenplac fram Vid | -0.21 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid | -0.60 Tat
Botlon 25% 25% - 50% 50% . 75% Top 25% Spenlangd Kort  — 0.67 Lang

gHBGE"E" www.hbgenet 17




BURDETT

INDEXES
TPl 3079
NM$ 613
HHP$ 632
FE$ 189
PRODUCTION 0Dirs/ O Herds  82%Rel. 250H017791 AURORA SNDNCE BURDETT-ET TR TP T8 TC L TD TE HHIT HH2T HHST HHAT HHST HilT
PIAM 477 SUNDANCE X PARFECT X RAPID coca
PTAP 30 H0840003271807619 ~ Stbnr: 94329  kodnr: 99302 o
PTAP% NOEOS 99%RHA DMS:  aha:324 B-Casein: ATA2  K-Casein: AA Foeee
PTAF 70
PTAF %  0.19
CFP 100
TYPE ODrs/OHerds  81%Rel. GUSA-HA Evaluation 8/26 0 Dirs/0 Herds
PTAT | 1.22 Storlek Lag — 0.92 Reslig
uncC | 0.90 Styrka Vek - 0.46 Starkt
FIC -0.55 Kroppsdjup Grund  — 0.55 Djup
Hce [1.38 Mjolktyp Tata revben — 1.25 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 1.53 Brett
MANAGEMENT Korsluttning Héga barben I 1.43 Sluttande
SCS 3.00 79% Ben sidan Rak — 1.00 Vinklad
MAST 1.3 7% Ben bakifran Tat | -0.30 Parallell
PL 2.8 Kotvinkel Lag ] 0.11 Hog
w 0.3 Ben bedomning Lag - -0.31 Hog
1.0 7% Fram juver Svagt — 0.53 |Starkt
SCR  NA Bakjuver hdjd Lag IS 1.63 Hog
SCE 1.5 3% Bakjuver bredd Smalt I 1.99 Brett
pce ' Juverligament Svagt | 0.73 |Starkt
Juver djup Djup 1 0.06 Grund
M - Spenplac fram Vid ] 0.55 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid ] 0.88 Tat
Bottom 25% 25%-50% 50%-75% Top 25% Spenlangd Kort | 0.34 Lang

RIMBOT

INDEXES
TPl | 3471
NM$ 1156
HHP$ 1211
FES | 367
PRODUCTION 435 Dirs/ 68 Herds  98% Rel. 7H016644 CLEAR-ECHO RIX RIMBOT-ET TR TP TMTC TY TV TLTD TE HHIT HHIT HHST HHAT HHST HH6T
PIAM 2513 RIX X SHELDON X TAHITI 2 coc
PIAP |74 H0840003220864733  Stbnr: 94542  kodnr: 9-9411 Genomie.
PTAP%  -0.03 99% RHA  DMS: 234-246  aAa: 342 B-Casein: A2A2  K-Casein: BB Foets826
PTAF 105
<+ 0006
CFP 179 L] N
TYPE 104Dirs/ 24 Herds  93% Rel. GUSA-HA Evaluation 8/26 104 Dirs/24 Herds
PIAT  0.25 Storlek Lag  — 0.55 Reslig
uDC  0.32 Styrka Vek — -1.13 Starkt
FIC  -0.70 Kroppsdjup Grund 1 -0.09 Djup
HCC  -0.32 Mjolktyp Tata revben I 2.53 Oppna revben
Kors bredd Smalt | 0.01 Brett
MANAGEMENT Korsluttning Hoga barben - -0.40 Sluttande
sCs [2.66 9% Ben sidan Rak I 1.72 Vinklad
MAST (4.4 754 Ben bakifrén Tat — -0.83 Parallell
PL 43 % Kotvinkel Lag — -1.20 Hog
W 0.8 s Ben bedomning Lag - -0.32 Hog
0.2 &% Fram juver Svagt L -0.16 |Starkt
SCR | -0.5 90% Bakjuver hojd Lag ] 0.66 Hog
sce 0w Bakjuver bredd Smalt ] 1.06 Brett
pcE [N Juverligament Svagt - 0.37 Starkt
MS 7.1 8% Juver djup Djup - 0.29 Grund
Spenplac fram Vid 1 -0.05 Tat
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid | 0.26 Tat
Botom 25% 25%-50% 50%-75% Top 25% Spenlangd Kort L — -0.72 Lang

T —— ZHBLenelics




BOATSHOW

INDEXES
TPl 1 3384
NM$ | 822
HHP$  [1028
FE$ 279
PRODUCTION 649 Dirs/ 85 Herds
PTAM 559
PTAP 44
PTAP% | 0.10
PTAF 115
PTAF% | 0.34
CFP 159

TYPE 23 Dirs/ 6 Herds 86% Rel.

PTAT | 1.22
upc [1.22

FIC 0.18

HCC 1.33
MANAGEMENT

SCS | 2.63 95%
MAST 2.4 7%

PL 2.5 8%
v -2 &%
FI 1.6 8%
SCR a5 95%
SCE 1.7 9%
DCE 2.8 8%

MS | 7.22 9%

25%

Botiom 25%

TROOPER

98% Rel.

50%

25%- 50%

75%

50% - 75%

100%

Top 25%

250H016420 BOMAZ BOATSHOW-ET 1 12 7C ¥ TV TL TD MW HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HHeT

GAMEDAY X JURASSIC X YODA
H0840003242205968  Sthnr: 93800
99% RHA ~ DMS: 561-135  oAa: 342

ot

GUSA-HA Evaluation 8/26
Storlek Lag
Styrka Vek
Kroppsdjup Grund
Mjolktyp Tata revben
Kors bredd Smalt
Korsluttning Hoga barben
Ben sidan Rak
Ben bakifran Tat
Kotvinkel Lag
Ben bedémning Lag
Fram juver Svagt
Bakjuver héjd Lag
Bakjuver bredd Smalt
Juverligament Svagt
Juver djup Djup
Spenplac fram Vid
Spenplac bak Vid
Spenlangd Kort

kodnr: 9-8791
B-Casein: A2A2  K-Casein: AB

&

23 Dtrs/6 Herds

0.62
0.64
0.24
-0.11
0.67
-0.98
0.11

-0.01
0.52
0.37
1.97
1.38
1.43
0.01

1.50
0.04
-0.13
-0.47

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

Reslig
Starkt

Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog

Hoég
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang

INDEXES
TP [ 3343
NM$ 651
HHP$ 897
FES 209
PRODUCTION 8056 Dtrs/ 810 Herds
PTAM 666
PTAP 51
PTAP % [ 0.11
PTAF 88
PTAF %  0.22
CFP 139

TYPE 1148 Dirs/ 207 Herds ~ 98% Rel.

PTAT [ 1.10
upC  0.69
FIC | 1.69
HCC [2.44
MANAGEMENT
SCS  3.03 9%
MAST  -1.3 9%
PL 3.1 98%
LV -0.9 92%
Fl (3.2 9%
SCR  -0.9 9%
SCE 1.7 9%
DCE 2.4 7%

MS | 7.22 99%

25%

Bottom 25%

ZHBGenel]

99% Rel.

50%

25%-50%

75%

50% - 75%

100%

Top 25%

14H015179 PLAIN-KNOLL RENEGAD TROOPER 1R 1P T TY TV TLTD TE HHIT HHT HHT HHAT HHST Hil6T

RENEGADE X LEGENDARY X JOSUPER

H0840003149934610  Stbnr: 93926  kodnr: 9-9096

99% RHA ~ DMS: 456-345

Accelerated Genetics*
@ 4
Y 4
A

GUSA-HA Evaluation 8/26
Storlek Lag
Styrka Vek
Kroppsdjup Grund
Mjolktyp Tata revben
Kors bredd Smalt
Korsluttning Hoéga barben
Ben sidan Rak
Ben bakifran Tat
Kotvinkel Lag
Ben bedémning Lag
Fram juver Svagt
Bakjuver hojd Lag
Bakjuver bredd Smalt
Juverligament Svagt
Juver djup Djup
Spenplac fram Vid
Spenplac bak Vid
Spenlangd Kort

oAa: 432 B-Casein: ATA2  K-Casein: AB

&

1148 Dirs/207 Herds

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog

Hoég
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang



INDEXES

TP | 3240
NM$ 582
HHPS 744

FE$ 207
PRODUCTION 3662 Dirs/ 250 Herds ~ 99% Rel.
PTAM [ 1180
PTAP 41
PTAP%  0.01
PTAF 78
PTAF%  0.11
CFP 119

TYPE 859 Dirs/ 114 Herds 99% Rel.

(R
uoc [IAs—
Ac e
Hee [SZE—
MANAGEMENT

SCS 1 2.90 99%
MAST 1.9 9%

PL 1.4 9%

v -3.3 8%

Flo 1.2 9%

SCR 0.3 98%

SCE 1.4 9%

bce [

MS | 7.09 9%

25% 50% 75% 100%
BU NN op25%

Bottom 25% 25%-50% 50%-75%

HAS IT ALL

Webb-Vue Figaro Daughter Group

250H016074 0CD PARFECT FIGARQ-ET TR TP TC TY TV TLTD TE HHIT HHIT HHST HHAT HHST HH6T
PARFECT X COFFEE X BURLEY

H0840003223868608  Sthnr: 93918  kodnr: 9-9026

99% RHA  DMS: 135123 oAa: 342 B-Casein: A1A2  K-Casein: BE

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

GUSA-HA Evaluation 8/26 859 Dirs/114 Herds
Storlek Lag — 0.65 Reslig
Styrka Vek | 0.67 Starkt
Kroppsdjup Grund - 0.28 Djup
Mjolktyp Tata revben I 0.73 Oppna revben
Kors bredd Smalt I 1.73 Brett
Korsluttning Hoga barben I -1.63 Sluttande
Ben sidan Rak I 1.23 Vinklad
Ben bakifran Tat I 2.97 Parallell
Kotvinkel Lag ] 1.30 Hog
Ben bedémning Lag I 1.34 Hog
Fram juver Svagt I 1.77 Starkt
Bakjuver hojd Lag I 2.02 Hog
Bakjuver bredd Smalt I 1.79 Brett
Juverligament Svagt u 0.16 Starkt
Juver djup Djup I 1.63 Grund
Spenplac fram Vid | -0.21 Tat
Spenplac bak Vid | -0.34 Tat
Spenlangd Kort | -0.22 Lang

INDEXES
TPl 3239
NM$ 377
HHP$ 655
FE$ 150
PRODUCTION 2231 Dtrs/ 685 Herds ~ 99% Rel.
PTAM [ 2211
PTAP | 57
PTAP%  -0.05
PTAF 53
PTAF%  -0.13
CFP 110

TYPE 806 Dirs/ 289 Herds 97% Rel.

Par 27—
e [Z——
Ac Z2a—
HCC | 1.53
MANAGEMENT
SCS 2,97 9%
MAST | 1.5 83%
PL 0.6 90%
v -4.6 76%
FI' 0.3 90%
SCR 0.3 9%
SCE 1.5 9%
DCE 1.7 9%

MS  6.87 95

25% 50% 75% 100%
BHRE op25%

Bottom 25% 25%-50% 50%-75%
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Dtrs: Roggua Has It All Anibella and All Even

7H016295 DUCKETT PFCT HAS IT ALL-ET 7P TCTY TV TLTD TE HHIT HHZT HH3T HHAT HHST HHeT
PARFECT X DOC X JEDI

H0840003235342391  Stbnr: 93604  kodnr: 9-8685

99% RHA  DMS: 123126 aAa: 135  B-Casein: A2A2  K-Casein: AB

A AR AT,

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

GUSA-HA Evaluation 8/26 806 Dirs/289 Herds
Storlek Lag I 1.11 Reslig
Styrka Vek I 2 .28 Starkt
Kroppsdjup Grund I 1.98 Djup
Mjolktyp Tata revben ] 1.64 Oppna revben
Kors bredd Smalt IS 3.49 Brett
Korsluttning Hoéga barben | -0.82 Sluttande
Ben sidan Rak | -0.20 Vinklad
Ben bakifran Tat I 3.18 Parallell
Kotvinkel Lag I 2.19 Hog
Ben bedémning Lag I 2.06 Hog
Fram juver Svagt I 1.78 Starkt
Bakjuver hojd Lag I 2.92 Hog
Bakjuver bredd Smalt I 3,76 Brett
Juverligament Svagt I 1.96 Starkt
Juver djup Djup u -0.19 Grund
Spenplac fram Vid || -0.24 Tat
Spenplac bak Vid ] 0.64 Tat
Spenlangd Kort I 1.73 Lang




HARMONY

INDEXES
TPl 3200
NM$ 470
HHP$ 632
FE$ 210
PRODUCTION 2849 Dtrs/ 486 Herds 99% Rel.
PTAM | 1439
PTAP 53
PTAP %  0.02
PTAF 75
PTAF %  0.06
CFP 128
TYPE 1011 Dirs/ 272 Herds 98% Rel.
PTAT [ 2.10
upC [ 1.50
FIC [ 1.28
HCC  0.63
MANAGEMENT
SCS 2,99 98%
MAST [ 1.2 87%
PL -0.1 93%
v -5.2 82%
FIl -0.4 9%
SCR [1.9 %%
SCE 2.0 9%
DCE [ 1.5 9%
MS [ 7.35 93%
25% 50%

Bottom 25% 25%-50%

75%

50%-75%

100%

Top 25%

250H015955 AOT PARFECT HARMONY-ET TR TP T8 TCTY TV TLTD TE HHTT HH2T HHST HHAT HHST HHeT

PARFECT X POSITIVE X DELTA
H0840003220248849  Sthnr: 93518
99% RHA  DMS: 234-345

GUSA-HA Evaluation 8/26

Storlek Lag
Styrka Vek
Kroppsdjup Grund
Mjolktyp Tata revben
Kors bredd Smalt
Korsluttning Hoga barben
Ben sidan Rak
Ben bakifran Tat
Kotvinkel Lag
Ben bedéomning Lag
Fram juver Svagt
Bakjuver hdjd Lag
Bakjuver bredd Smalt
Juverligament Svagt
Juver djup Djup
Spenplac fram Vid
Spenplac bak Vid
Spenlangd Kort

kodnr: 9-8654

oAa: 423 B-Casein: ATA2  K-Casein: AB

1011 Dtrs/272 Herds

IN— 1.87
I 1.20
I 1.40

I 2.10

I 2.54
I 1.50
I 0.58
I 2.15
I 1.31
I 1.45
I 1.49

I———— 1.93
I 2 .67
I 2 .87

0.72

I 1.88
I 2 .76

0.07

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog

Hoég
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang

INDEXES
TPl 3145
NM$ | 760
HHP$ 830
FE$ 313
PRODUCTION 30490 Dirs/ 1666 Herds ~ 99% Rel.
PTAM 2566
PTAP 65
PTAP%  -0.07
PTAF 107
PTAF%  0.00
CFP 172

TYPE 4430 Dtrs/ 621 Herds ~ 99% Rel.

PTAT  -0.09
upC  -0.17
FIC -1.27
HCC  -0.46
MANAGEMENT
SCS 2,92 9%
MAST  -1.7 9%
PL 0.5 9%
v  -4.4 %
FI -0.5 99%
SCR - -0.3 98%
SCE 1.7 9%
DCE 2.3 9%

MS | 7.14 9%

25% 50%

Botiom 25% 25%- 50%

ZHBGenel]

75%

50%-75%

100%

Top 25%

7H014454 MR T-SPRUCE FRAZZ LIONEL-ET 1R 1P 1CTY TV TLTD TE HHIT HHaT HHT HHAT HHST Hil6T
FRAZZLED X MONTROSS X SUPERSIRE

H0840003142490309  Sthnr: 93513
98% RHA ~ DMS: 345-135

<85 (o

GUSA-HA Evaluation 8/26

Storlek Lag
Styrka Vek
Kroppsdjup Grund
Mjolktyp Tata revben
Kors bredd Smalt
Korsluttning Hoéga barben
Ben sidan Rak
Ben bakifran Tat
Kotvinkel Lag
Ben bedémning Lag
Fram juver Svagt
Bakjuver hojd Lag
Bakjuver bredd Smalt
Juverligament Svagt
Juver djup Djup
Spenplac fram Vid
Spenplac bak Vid
Spenlangd Kort

kodnr: 9-8604

oAa: 423 B-Casein: A2A2  K-Casein: AA

&

4430 Dirs/621 Herds

-0.18
0.20
0.13
1.53
1.09

-0.87
0.34

-1.55

-1.19

-1.11

-0.73
0.50
1.90

-1.23

-1.96

-0.71

-0.31
0.13

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog

Hoég
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang
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HARDY

INDEXES
TP 3033
NM$ 193
HHP$ 406
FE§ 77
PRODUCTION 1420 Dirs/ 431 Herds ~ 97% Rel.
PTAM 595
PTAP 32
PTAP %  0.05
PTAF 43
PTAF %  0.07
CFP 75

65 Dtrs/ 266 Herds 6% Rel.
8 / 2 d 96% Rel

Par 27—
uoc [IEE—
e A
HCC  -0.02
MANAGEMENT
SCS | 2.81 9%
MAST | 1.7 1%
PL 0.6 90%
v -3.1 76%
FI -0.9 8%
SCR
SCE 1.8 %
DCE | 1.5 8%
MS 77 17%
25% 50% 75% 100%
Bottom 25% 25%-50% 50%-75% BORN ©p25%

COMBINATION

Dir: Gillette
Hardy
Wendybee

7HO16116 SIEMERS PFCT HARDY 35126-ET t 17 7C Y TV TL D TE HHIT HHZT HH3T HHAT HHST Hie

PARFECT X ALVAREZ X DOC
H0840003229290791
99% RHA  DMS: 561-126

GUSA-HA Evaluation 8/26
Storlek Lag
Styrka Vek
Kroppsdjup Grund
Mjolktyp Tata revben
Kors bredd Smalt
Korsluttning Hoéga barben
Ben sidan Rak
Ben bakifran Tat
Kotvinkel Lag
Ben bedémning Lag
Fram juver Svagt
Bakjuver héjd Lag
Bakjuver bredd Smalt
Juverligament Svagt
Juver djup Djup
Spenplac fram Vid
Spenplac bak Vid
Spenlangd Kort

Stbnr: 93608  kodnr: 9-8695
oAa: 312 B-Casein: ATA2  K-Casein: BB

<> WO

865 Dirs/266 Herds

I 2 .28
I 2.56
I 2.39

I 1.25
I 2.59
| -0.76
. 0.19

I 3.13
I 2.69
I 2.21
I 2 .68
I 2.58
I 2 .90
I 2.15

I 1.35
I 1.18
I 1.87
I 0.55

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hoég

Hoég
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang

INDEXES
TP 3012
NM$ 179
HHP$ 351
FES 108
PRODUCTION 347 Dirs/ 72 Herds ~ 96% Rel.
aM (1056 LOGISTICS X DOC X MONTROSS
PIAP 36 H0840003221284374  Sthnr: 93759  kodnr: 9-8778
PTAP%  0.01 99% RHA  DMS: 123-234
PTAF 45
PTAF %  0.01
CFp 81
TYPE 138Dirs/ 36 Herds  93% Rel. GUSA-HA Evaluation 8/26
ro G S Lig
unc [ FoTke vek
Ac Zas—— Kroppsdiup Srund
Mjolktyp Tata revben
HCC |1
i Kors bredd Smalt
MANAGEMENT Korsluttning Hoga barben
SCS  3.25 93% Ben sidan Rak
MAST  -2.2 78% Ben bakifran Tat
Pl -0.8 &% Kotvinkel Lag
W a4 75 Ben bedomning Lag
Ao 6 89% Fram juver Svagt
SCR b;A Bakjuver hojd Lag
SCE 3.0 95w Bakjuver bredd Smalt
: i Juverligament Svagt
DCE 2.4 74
v T o "
Spenplac fram Vid
25% 50% 75% 100% Spenplac bak Vid
Botlom 25% 25%-50% 50%-75% N0 NN Top2s% Spenlangd Kort
22 www.hbgenetics.com

7HO016105 EXELS COMBINATION-ET 1R 1 7C v TV L TD TE HHIT HH2T HH3T HHAT HHST HH6T

oAa: 243 B-Casein: A1A2  K-Casein: BB

138 Dtrs/36 Herds

I 2.14
I  1.71
I 1.70
I 2.02

I 1.46
| -0.89
I 0.83

I 3.06
I 2.53
I 2.28
I 2.06
I 3.26
I 3.35

I 0.99
I 1.07
m 0.22
I 0.52
1 0.04

ZHB

CDCB
andHA
Genomic
Eval.8-26,
Zoetis 8-26

Reslig
Starkt
Djup
Oppna revben
Brett
Sluttande
Vinklad
Parallell
Hog

Hog
Starkt
Hog

Brett
Starkt
Grund
Tat

Tat

Lang



Augusti Bedomningen 2026

Denna kérning genomfdrdes férandringar i berdkningen av
hondijurens fertilitets avelsvarden for att battre representera dagens
hégpresterande kor. De senaste aren har framfér allt DPR haft en
nedétgdende trend fast att det varit ett avelsframsteg for fertilitet

pga. en langre frivillig vanteperiod tack vare att kornas avkastning
dkat. Det har Gven gjorts tillagg i berdkningsmodellerna fér
CowConceptionRate & HeifterConceptionRate vilket p&verkar
fertilitets indexet, samtliga féréndringar har gjorts for att béttre
avspegla dagens moderna management former och de krav

som stdlls pd dagens kor. Holstein USA lanserar éven ett nytt
exteriérindex HCC, Holstein Conformation Composite som bestér

av 42% kroppsegenskaper, 38% juveregenskaper och 22% ben &
klévegenskaper. Ett total exteridr index fokuserat pé funktionalitet och
exteriora egenskaper med hdg korrelation fill Productive Life, Cow
Conception Rate, TPl och total méngd fett & protein. HCC avspeglar
dagens krav p& hégpresterande, funktionella & lénglivade kor och &r
framtaget for att matcha ménga lantbrukares 6nskemdl for framtidens
ko! I topp fér HCC ser vi tjurar som vi sjélva bekraftat ger den typen
av kor eller som vi tror kommer att ge det, till exempel RENEGADE
2.65, PARFECT 2.57, TROOPER 2.44, LEIF 2.44, PUFFIN 2.32 &
TUBMAN 2.31

Bland de prévade tjurarna gar SHEEPSTER fortfarande starkt som nr
2 avkommebeddmd med 3547 TPl och vi har bara sett bérjan pé
vilket inflytande han kommer ha pé& den internationella holsteinaveln.

“ TRULY A GENERATIONAL SIRE”

Debuterar som nr 5 pé listan med 3471 TPl hittar vi RIMBOT som
&ven &r far fill FIERCE. En outcross tjur helt fri frén Renegade &
Gameday blod med extrem produktion, 2513 Ibs mjslk & 179 CFP.
Han kombinerar defta utan att gdra avkall pd hélsoegenskaperna,
2.66 celltal, 4.4 mastit, 4.3 PL och véldigt acceptabel fertilitet (0.2 Fl
/ 0.8 CCR) i relation fill den hdga produktionen!

Aven BOATSHOW som vi tidigare sélt mycket gér comeback i topp
15 som prévad med 3384 TPI. Vi har sett ett antal 1a kalvare i
Sverige som vi verkligen gillar, riktigt bra juver! Han bekréftar vad vi
tidigare forvéintat oss med bra produktion med véldigt héga halter,
léga celltal 2.63, god fertilitet 1.6 Fl och 2.5 PL. Boatshow ger
medelstora kor med bra styrka, mycket bra juveranfdstingar speciellt
framjuver och idealisk spenplacering!

Han &r ett givet val till dtirar efter Renegade och hans séner, vilket vi
dven sett p& de genomiska resultaten hos véra kunder de senaste éren!

HAS IT ALL gér inte obemdarkt frbi denna géng heller! Frén att som
genomtjur haft 1900 Ibs mjslk som mest, haft en baséndring pé
-750 Ibs och denna gang 6ka ytterligare till 2211 Ibs mjslk! Han

KORRELATION TILL ANDRA EGENSKAPER

Egenskap PTAT H(C
TPl -0.15 0.23
Net Merit ($) -0.43 0.13
Midlk (Ibs.) -0.11 0.05
Fett (Ibs.) -0.29 0.12
Protein (lbs.) -0.22 0.13
Celltal 0.10 -0.20
DPR -0.29 012
(R -0.35 013
Produktiv livsliingd -0.42 0.22
Livsvilia -0.55 0.10
Foder effektivitet -0.37 0.10

kombinerar dessutom detta med 2.74 Typ, 2.24 Ben, 1.53 HCC,
positiv dverlevnad och fertilitet, extrem styrka och bredd samt mycket
bra spenplacering/léngd!

Det &r manga nya genomtjurar pd en otroligt hg nivé denna géng!

LOTTERY, WARDEN och TRIP &r 3 véldigt kompletta tjurar med
hdg produktion, béde mjélkméngd och CFP. Mycket goda
halsoegenskaper och tillfredstéllande linjéra extericr egenskaper!

MVP-P och HOMAGE-P é&r 2 heterozygot pollade tjurar som levererar
pé den allra yttersta nivén! Bada frén valdigt starka kofamiljer,
OCD Robust Delicious & en djup “home bred” familj frén Aurora
Ridge Dairy med hégproducerande och hégt bedémda kor bakom
sig som testats under kommersiella forhéllanden!

F& har nog missat Legacy Best EX 90 inflytande pé den absoluta TPI
toppen via hennes Gameday déttrars séner de senaste &ren! Over
15 topp soner med bland annat Barnes,

Foonburton & Saloon. Nu levererar nasta generation en ny vég av
topptjurar fréin deras helsystrar med tjurarna GALACTIC, GREENDAY
och GRAHAM till att bérja med!

Tjurar med lite olika profiler men som uppfyller ménga éndamél!

STEWART é&r en Hadzuki son efter en VG 87 2yr Sheepster dotter till
Hilighted EX 91 och saledes helsyster till tjuren Golley! Vad denna
kofamilj levererat tidigare i form av Knack, Boldness, Bellis, Puffin &
Leif &r svart att méta sig emot och Stewart &r inget undantag!

GOTCHA &r en Karl x Moonshiner med det dar lilla extra exteriéra
som kombinerar detta med produktion, hélsa och ratt egenskaper for
robotmislkning!

Nya sedan sist ar dven BEEGONE-PP & ATHENS-RED, béda har
Beta-Casein A2A2, Kappa-Casein BB och AthensRed har dven
aAa 561. Bada ger god produktion, hélsa, dnskvarda linjara
exteridregenskaper och déttrar val passande robotmjslkning!

HCC SAMMANSATTNING
Egenskap Sektion ~ Viki  Optimum Rikining
Storlek Kropp 15.0% 1.5 Ldg dnskviirt Kropp
Styrka Kropp 9.0% +1.5  Hag dnskviird 4 2 %
Kroppsdijup Kropp 3.0% +0.0  Medel dnskviirt
Midlktyp Kropp 4.0% +1.0  Hag dnskviird
Kors bredd Kropp 6.0% +1.0  Medel dnskviirt
Korsluttning Kropp 5.0% +0.5  Medel onskviirt e
Ben sidan Ben 5.0% +1.0  Medel 6nskvirt 2 2 o
Ben hakifriin Ben 2.0% +2.0  Hdg onskviird °
Kotvinkel Ben 8.0% +1.5  Hég onskviird
Ben bedémning  Ben 7.0% +2.0  Hag onskviird
Fram juver Juver 6.0% +1.5  Hog onskviird
Bakjuver hojd ~ Juver 3.0% +2.0  Hag onskviird Jover
Bakjuver bredd  Juver 5.0% +2.0  Hag onskviird 3 8%
Juverligament  Juver 8.0% +1.0  Hog onskviird
Juver djup Juver 5.0% +0.5  Medel dnskviirt
Spenplac fram ~ Juver 2.0% +0.5  Medel dnskviirt
Spenplac bak ~ Juver 4.0% 20 Medel énskvirt
Spenliingd Juver 5.0% +1.5  Medel nskviirt

CliB]

The genetic evaluations contained within this report, unless otherwise noted, are provided by the Council on Dairy Cattle Breeding as the steward of the National Cooperator

Database. The National Cooperator Database houses producer-owned yield, management, ancestry, type, and genotype data for the use in genetic evaluations and independent
= research. Data included in the National Cooperator Database is submitted through certified organizations for data quality and integrity. As such, individual traits - along with
Lifetime Net Merit $, Cheese Merit $, Fluid Merit $, and Grazing Merit $ - are Powered by CDCB, unless otherwise noted such as Holstein type traits. For more information about evaluations
Powered by CDCB and the industry collaboration that fuels them, visit https://uscdcb.com/cdcb-marks/
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st 2025 TOPP 5

LIONEL +2566 TRIP +195 FIERCE +4.3
RIMBOT +2513 LOTTERY +186 BOLDNESS +2.5
FIERCE +2295 MVP-P +185 ALCATRAZ +2.4
HAS IT ALL +2211 FIERCE +184 HARDY +1.9
TUBMAN +1568 ALCATRAZ +180 HARMONY +1.9
[
WARDEN +4.8 TROOPER +3.2 WARDEN +7.64
BARNES +4.7 BRUMBY +3.0 COMBINATION  +7.61
BOLDNESS +4.7 GOTCHA +2.8 MVP-P +7.56
GALACTIC +4.4 WARDEN +2.7 FIERCE +7 .41
RIMBOT +4.3 GALACTIC +2.7 TUBMAN +7.50
HARDY +2.77 MICKAEL-P +2.04 HAS IT ALL +2.24
HAS IT ALL +2.74 HARDY +1.88 COMBINATION +2.15
RALLY +2.49 RALLY +1.88 HARDY +2.11
COMBINATION +2.48 COMBINATION +1.87 TROOPER +1.69
MICKAEL-P +2.29 HAS IT ALL +1.73 GRAHAM +1.66
HCC
TROOPER +2.44
LEIF +2.44
PUFFIN +2.32
TUBMAN +2.31
MVP-P +2.18
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